Supplementary Table 2 A overall summary of the statistics parameters estimated including: average number of alleles (Na), effective number of alleles (Ne), observed heterzygosity (Ho), expected heterzygosity (He), and F indices (FIS, FST, FIT) for each individual locus tested where P=0.05
	Locus
	Na
	Ne
	Ho
	He
	FIS
	FST
	FIT

	AHT04
	6.36
	3.35
	0.857
	0.853
	0.024
	0.128
	0.149

	AHT05
	6.00
	2.90
	0.676
	0.806
	0.019
	0.158
	0.174

	AHT31
	5.12
	1.86
	0.686
	0.773
	0.041
	0.190
	0.224

	ASB02
	7.20
	3.86
	0.853
	0.850
	0.033
	0.145
	0.173

	ASB17
	8.44
	4.29
	0.800
	0.877
	0.014
	0.115
	0.127

	ASB23
	6.16
	3.04
	0.686
	0.784
	0.017
	0.140
	0.155

	ASB43
	4.88
	2.13
	0.886
	0.795
	0.012
	0.106
	0.116

	CA425
	5.60
	2.30
	0.353
	0.562
	0.062
	0.147
	0.200

	COR07
	6.84
	3.13
	0.824
	0.835
	0.042
	0.102
	0.140

	COR22
	5.12
	2.28
	0.714
	0.792
	0.082
	0.131
	0.202

	COR69
	5.76
	2.46
	0.882
	0.808
	0.012
	0.149
	0.159

	COR71
	7.24
	3.28
	0.857
	0.834
	0.014
	0.100
	0.113

	HMS01
	5.20
	2.09
	0.765
	0.757
	0.043
	0.162
	0.198

	HMS02
	5.92
	2.67
	0.829
	0.783
	-0.029
	0.234
	0.212

	HMS03
	5.72
	2.92
	0.686
	0.838
	-0.008
	0.119
	0.112

	HMS05
	3.48
	1.66
	0.588
	0.676
	0.060
	0.136
	0.149

	HMS06
	5.08
	2.35
	0.800
	0.797
	0.010
	0.116
	0.124

	HMS07
	5.28
	2.53
	0.686
	0.761
	0.050
	0.080
	0.126

	HMS45
	5.52
	1.56
	0.686
	0.757
	-0.061
	0.086
	0.030

	HTG03
	5.20
	2.28
	0.657
	0.780
	0.061
	0.089
	0.145

	HTG04
	4.72
	1.89
	0.486
	0.523
	-0.002
	0.141
	0.139

	HTG06
	4.28
	1.37
	0.600
	0.704
	0.131
	0.255
	0.352

	HTG07
	4.08
	1.74
	0.800
	0.733
	-0.006
	0.135
	0.130

	HTG10
	7.16
	3.25
	0.857
	0.817
	0.023
	0.154
	0.173

	I-18
	6.60
	3.14
	0.743
	0.859
	0.034
	0.114
	0.144

	LEX33
	6.76
	3.44
	0.824
	0.810
	-0.015
	0.124
	0.111

	LEX34
	5.04
	1.80
	0.686
	0.713
	-0.001
	0.101
	0.101

	LEX54
	6.60
	2.92
	0.800
	0.815
	0.034
	0.094
	0.124

	LEX78
	4.20
	1.56
	0.886
	0.714
	0.022
	0.103
	0.123

	TKY301
	7.12
	3.32
	0.853
	0.871
	0.047
	0.147
	0.187

	TKY325
	8.64
	4.94
	0.800
	0.885
	0.044
	0.105
	0.144

	TKY333
	9.20
	4.16
	0.971
	0.888
	0.008
	0.122
	0.129

	TKY337
	6.04
	2.74
	0.857
	0.846
	0.025
	0.109
	0.131

	TKY341
	5.92
	2.38
	0.824
	0.784
	0.025
	0.106
	0.128

	TKY343
	7.92
	3.82
	0.886
	0.843
	0.024
	0.122
	0.144

	TKY344
	6.68
	2.22
	0.629
	0.639
	0.040
	0.190
	0.222

	UM32
	5.12
	2.08
	0.676
	0.799
	0.009
	0.120
	0.128

	VHL20
	7.00
	3.66
	0.800
	0.829
	0.033
	0.170
	0.197


