Table S1: Nei’s measures of genetic distance between the populations of broad bean by SSR markers
	
	AGD
	BK1
	BK2
	FRT
	HMG
	MD1
	MD2
	MD3
	MD4
	MD5
	MR1
	MR2
	MR3
	SAG
	TF1
	TF2
	TZ1
	TZ2

	AGD
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	BK1
	0.23
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	BK2
	0.16
	0.12
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	FRT
	0.20
	0.24
	0.20
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	HMG
	0.18
	0.24
	0.21
	0.26
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	MD1
	0.29
	0.17
	0.22
	0.38
	0.31
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	MD2
	0.17
	0.22
	0.22
	0.28
	0.22
	0.15
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	MD3
	0.18
	0.23
	0.14
	0.31
	0.28
	0.25
	0.15
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	MD4
	0.17
	0.16
	0.14
	0.24
	0.16
	0.18
	0.11
	0.14
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	MD5
	0.22
	0.20
	0.15
	0.26
	0.23
	0.25
	0.18
	0.12
	0.07
	0.00
	
	
	
	
	
	
	
	

	MR1
	0.23
	0.14
	0.16
	0.32
	0.21
	0.15
	0.14
	0.14
	0.12
	0.12
	0.00
	
	
	
	
	
	
	

	MR2
	0.17
	0.15
	0.13
	0.26
	0.19
	0.20
	0.15
	0.11
	0.08
	0.12
	0.14
	0.00
	
	
	
	
	
	

	MR3
	0.22
	0.16
	0.19
	0.36
	0.19
	0.16
	0.21
	0.20
	0.15
	0.14
	0.09
	0.16
	0.00
	
	
	
	
	

	SAG
	0.07
	0.18
	0.19
	0.20
	0.23
	0.24
	0.17
	0.18
	0.16
	0.20
	0.20
	0.19
	0.17
	0.00
	
	
	
	

	TF1
	0.18
	0.22
	0.14
	0.17
	0.17
	0.28
	0.14
	0.14
	0.11
	0.10
	0.19
	0.15
	0.21
	0.17
	0.00
	
	
	

	TF2
	0.17
	0.20
	0.15
	0.21
	0.17
	0.23
	0.14
	0.11
	0.14
	0.12
	0.19
	0.13
	0.20
	0.16
	0.06
	0.00
	
	

	TZ1
	0.30
	0.34
	0.26
	0.29
	0.34
	0.42
	0.27
	0.25
	0.25
	0.25
	0.31
	0.31
	0.35
	0.27
	0.20
	0.25
	0.00
	

	TZ2
	0.20
	0.22
	0.19
	0.28
	0.27
	0.28
	0.20
	0.15
	0.21
	0.18
	0.20
	0.24
	0.18
	0.15
	0.17
	0.16
	0.13
	0.00


