Sequence: Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)
Primers: 2 visible, 2 total

TP_Cox1_Tsag_cox1F+Tae_cox1R _837bp_Tsingke20210824 (780 bp)

‘Pr\merl (1..27) Primer 2 (808 .. 827)
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

10

20 30

Primer 1
CGATGGCTTTTCTTTTG

ITTGATTCCTT
5 TTGATTCCTT CGATGGCTTTTCTTTTGGTTAGTATGTGT
| I 1 I ] I ] I
f } } 1 | 1 | 1
3 AACTAAGGAA GCTACCGAAAAGAAAACCAATCATACACA
TTGATTCCTT CGATGGCTTTTCTTTTGGTTAGTATGTGT
2 <4 TTTTCTTTTGGTTAGTATGTGT
770 760
3
Primer 1
ITTGATTCCTT CGATGGCTTTTCTTTTG!

s ®rreatrcert
I } |

CGATGGCTTTTCTTTTGGTTAGTATGTGT
y 1 y ] y 1

[ ! T
3’ AACTAAGGAA

4
s' rrearrcert
| Y |

T T T T T T
GCTACCGAAAAGAAAACCAATCATACACA

TIKH?TTTTCTTTTIK]GTTAGTATGTGT
I ] I ] I ]

[ ! I
3’ AACTAAGGAA

_>5' TTCCHT

T T T T T
i AAAAAGAAAAI'_I'JCAATCATACACA

|TTTCTTTT|ﬁrrTAG|EIATGTGT
1 I ] I 1

T
3f AAGGlllA

6 = TTEGTTCCTT
7

8 = TTEGTTCCTT
9 5 cCTT
10 5 TTCCTT
11 = |TTEETTCCTT
12 5

A

Seh dush

T T T T T
Al L\AAAGAAAAJHIAATOHMCACA

dihTTeErrTTeTTT TAGTATGTGT

TTAGTATGAGT
dahTAlscTTTHTh{Ar fAls TTAGTATG TG T
ceATART TTTh{AGIT AT TAGTATAlT G T
dTATAlecTTTTCTTTTAGTTAGTATGTGT

TTAGTAT

13 = TTGATTCCTTITAGTTGGTGGATTGTCTGATTTAAATTTACCTCGCTTAAATGCTTTGAGTGCGTGGTTGTTGGTTCCTTCA--Il-\CTTTTCTTTTTAGTATGTGT

14 = TTGATTCCTT
15

AR Al cTTTTCTTTTAGTTAGTATGTGT
TTAGTATGAGA]

16 = TTGATTCCTTTAATAGGTGGGTTGTCTGATTTAAATTTGCCTCGATTAAAAGCTTTGAGTGCATGGTTACTTGTACCTT

(¢ 6 A TIAIfT]r 77 1{Tir{AG] 6 6 Tleh oAl TofAls T

17 = TTGATTCCTTITAATTGGTGGGTTATCTGATTTAAATTTGCCTCGTTTAAATGCTTTAAGTGCGTGGTTATTGGTTCCTTCT--Il-\CTTTTCTTTTTAGTATGTGT

18 9

TTAGTAT
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

50 60 70 80 90 100 110 120 130 140

TTGGGTGCTGGTATAGGGTGGACTTTTTATCCGCCTTTGTCGTCATC AT TATTTTCAAGTAGTAA TGGTGTGGATTTCTTGATGTTTTCGTTGCATTTGGC GGGTG

] I ] I ] I ] I ] I ] I ] 4 ] I ] I ] I | I
T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T

AACCCACGACCATATCCCACCTGAAAAATAGGCGGAAACAGCAGTAG TA ATAAAAGTTCATCATT ACCACACCTAAAGAACTACAAAAGCAACGTAAACCG CCCAC

TTGGGTGCTGGTATAGGGTGGACTTTTTATCCGCCTTTGTCGTCATC AT TATTTTCAAGTAGTAA TGGTGTGGATTTCTTGATGTTTTCGTTGCATTTGGC GGGTG
1 = GGGTGGACTTTTTATCCGCCTTTGTCGTCATC AT TATTTTCAAGTAGTAA TGGTGTGGATTTCTTGATGTTTTCGTTGCATTTGGC GGGTG

2 4 TTGGGTGCTGGTATAGGGTGGACTTTTTATCCGCCTTTGTCGTCATC AT TATTTTCAAGTAGTAA TGGTGTGGATTTCTTGATGTTTTCGTTGCATTTGGC GGGTG

JMMLM,J a.&mm v M A H uu.unm WL

TTGGGTGCTGGTATAGGGTGGACTTTTTATCCGCCTTTGTCGTCATC AT TATTTTCAAGTAGTAA TGGTGTGGATTTCTTGATGTTTTCGTTGCATTTGGC GGGTG

t T t T t T t T t T t T —+ T t T t T t T t
AACCCACGACCATATCCCACCTGAAAAATAGGCGGAAACAGCAGTAG TA ATAAAAGTTCATCATT ACCACACCTAAAGAACTACAAAAGCAACGTAAACCG CCCAC

TTGGGTGCTGGTATAGGGT CTTTTTATCCGCCTTTGTCGT GTC AT TATTTTCAAGTAGTAA GTGTGGATT TTTGATGTTITCGTTGCATTT‘;C GGGTG
]

I ] I ] I ] I ] I
T T T T I

t t t t t t
AACCCACGACCATATCCCACIL’TGAAAAATAGGCGGAAACAGCA CAG TA ATAAAAGTTCATCATT |§L}CACACCTAAAI_AACTACAAI_'AGCAACGTAAAI_L)G CCCAC

TTIKIGG|_|GCTGGTATAGGGTGGACTTTTTA{_ICC|—|CCTTT| rrcl_rrchc |Err 11 ITTTTCAA
AAI?I?GACCATATCCCACCTGAAAAATISGISGAAAIAGIA AlhG A ]AAAGTT—

6 = TTAGGTGCTGGTATAGGGTGGACTTTTTATCCACCTTTA CAAK[TTc AT TATTTTCAAGTGIANG JreaGl AGATTIT T fAATGTTTTCGTTGCATTTGGC [TI66TG
7 9 TTAGeTecA e TATTIcGAlTcGAcEr TTTATC T cTT Al c[Tfr [T A TAffelr TTTcAAATAGTAA [AlGGTGTTGATTATIT AR TGTTTTCGTTGCATTTGGCTGGGT=
8 = TTAGGTGCTGGTATAGGGTGAACTTTTTATCCGCCTCIGTCGTCATC AC TATTTTCAAGCAGTAA TGECETGGATTTTITAATGTTTTCGTTACATTTAGC [AlseTs
9 3 TTAGGAGCTGETATTIGGGTEAACTTTTTATCCTcCTTTATCGTCGlrc AT TATTTTCTAGARGARA TGGTGTGGATTITITTGATGTTTTCGTTGCATTTAGC [T66TG
10 9 TTTedElecTeeTETAGHTITGAAcTTTTTATC A AT AT dTlrcaTe [6f TATTTTTGIARGTAG fTeeGl AGATTTTr AR TeTTTTCTr A ATTTAlGC [Al6TG
11 5 TTHARGTGCTGGTATTGGATGAACTTTTTATCCTccTTTATAlrcATe AC TATTTTTAGTAGTAA TeGTGTAGAC Tfr AR TeTTTTCAlr Ak ATIch{Alc 666TG
12 9 TTABGTGCTGGTATAGGANT GAACAT TTTATC T clafr AT Tt cTfr Tt T TTT TGl TAGTAT TeGTANTIGATTTTT TGATGTTTTCTT fACATTTGGC [TIGGAT
13 9 TTAGGTeCCleeTATT AT AR CTTTTTATCCGCCTTTGTCGTCATC AC TATTTTCTAGAAGTAA TGGTGTAGATTITITAATGTTTTCA ACATTTEGC [Alse TG
14 5 TTABGGTGCCIG6TATAGGGTEAACTTTTTATCCTcCTTTACGTCGlrc AT TETTTTCGAGGAGTAG T6GTGTGGATTTTTTARTGTTTTCAT TALATTTGGC [Tl66TG
15 - frfAkaccTeeTATC AT ccAdAT TTTATCCaccTTTA CTlrcfTrc [TC TATTTTTAGEAGGAA TG6TGTGGATTTTT AATGTTT T[T 1Al AlCl 1Al ¢
16 9 TTAGGTGCTGGTATT AT AR CTTTTTATCATcCTTTGTCAITCATC AT TATTTTCTAGAAGARA TGETGTGGATTTTITAATGTTTTCGTTACATTTGGC [Tl66TG
17 5 TTHABGGTGCTGGTATTGGATGAACTTTTTATCCTCCTTTGTCGTCATC [Gf TATTTTCTAGTAGTAA TGGTGTAGATTTTTTARTGTTTTCATTALATTTAlGC [Als6TG
18 4 TTAGAEGCTGGTATAGHATGGACAT TTTATCCTIccTTTeTdTIT [Tl [TA felr TTTTAGTAGTAC T6GTANTIGATTTCTTARTGTTTTCGTTGCATTTGGC [TIGGAT

A
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250

CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACTTTGTATAGAATATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATTGTGGGCTTATTTATTTACGTCT
]

I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I
T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T

GCAGATCTTAAAAATCAAGATAATTAAAATAAACATGAAACATATCTTATAAATACTGATTATATAAAAGAGCATGAAGATATTATAACACCCGAATAAATAAATGCAGA

CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACTTTGTATAGAATATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATTGTGGGCTTATTTATTTACGTCT
1 = | CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACTTTGTATAGAATATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATTGTGGGCTTATTTATTTACGTCT

mlmhmlhummmmmnmmhﬂﬂh“lﬂﬂuﬂﬂimmmmu

2 4~ CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACTTTGTATAGAATATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATTGTGGGCTTATTTATTTACGTCT

At el

CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACTTTGTATAGAATATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATTGTGGGCTTATTTATTTACGTCT
1

T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T
GCAGATCTTAAAAATCAAGATAATTAAAATAAACATGAAACATATCTTATAAATACTGATTATATAAAAGAGCATGAAGATATTATAACACCCGAATAAATAAATGCAGA

CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACTTT.TATAGAATATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATT.TGGGCTTATTTATTTACGT
T

T T T T T T T T
GCAGATCTTAAAAATCAAGATAATTAAAATAAACATGAAAI_IATATCTTATAAATACTGATTATATAAAAGAGCATGAAGATATTATAAI_IACCCGAATAAATAAATGCA

|ﬁrrOI_}AGHATTTTTAGTTcTATTAATTTTAﬂGTAOHrTHrATAGAFHﬂrTTATGACTAATATATTTTcTcGTAoﬂrcTATAFPFFTWGIFFTTATTTATTTAOI_PCT
GITlTAAAAATCAAGATAATTAAAATA'ACATTATCAATACTGATTATATAAAAGAGCATG'AGATAl%AATAAATAAATG'AGA

— AT c[eAGTATTTTTAGTTCTATTAATTTTATAITGTAC/AT TG TATAGGGITIT TTATGACTAATATATTTTCTCGTACETAATAGITATTGTGATICTTATTTATTTACAlTCT
— TATCTAGTATTTTCAGAITCTATTAATTTTATTTGTACTTTATATACTGGIT TTATGACTANARTATTTTCTCGTACTTCTATTATTCH{TITGATIAIr ATlCh{TIT TTACTTCT
— ATCTAGAATTTTTAGTTCTATTAACTT TTATTTGTACTTTATATAGGATATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATTGTGGGCTTATTTATTTACGTCT
= cGTCARGTAT AT TTAGTTCAATTAATTTTATTTGTACTTTATACAGTGITIT TTATGACTAATATITTTTCTCGTACTTCTATAGHTC{TITGATIAr ATlCh{TITTTACGTCT
10 9 TTCTAGAATTTTTAGTTCARTARA AT TTATTTGTACAT TG TATACTATATTTTICTACTANARTATTTTCTCGTACTTCTATAGHGIT T6TGETCTTATTTE[T TTACT]T C[A]
11 4 JATCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACTTTGTATAGAATTTTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAATATTATGGGCAITATTTATTTACGTCT
12 9 TGTCTAGTAT AT TTAGAT AR TARATTTTATAT 6 TACTTTGTATACT GG TTATGACTAATATATTTTCTCHARCCIT CTATAGHTCI{TITGATC TTATCTATTTACGTC[A
13 9 CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATCTGTACTTTGTATAGAATTTTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAGITATTATGAGCTTATTIETTTACGTCT
14 =9 CGTCGAGAATTTTTAGTTCTATTAATTTTATTTGTACACITGTATAGAATTTTTATGACTAATATATTCITCTCGTACETCTATAGITATTGTGAGCTTATTTATTTACAICT
15 3 TTCTAGAATTTTTAGTTCAR AR AAT TTATTTGTACTTTGTACHCWGHTIT TTITACACTANARTATTTTCTCGTACATCTATAGITATTGTGATIAITATTTATTTACT]T C[A]
16 9 CGTCGRGTATAIT TTAGTTCAATTAATTTTATTTGTACTTTATATAGGGTT TTATGACTAATATITTTTCTCGTACTTCTATAGHTC{TIT Tl ATlch{TrTTACGTCT

17 9 CGTCTAGAATTTTTAGTTCTATCAATTTCATCIT 6 TACTTTATATAGAATTT TTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAGITATTGTGGGCTTATTTATTTACGTCT

18 4 TATCTAGTATTTTTAGET CTATARATTTTATTTGTACTTTATATACTGITATTTATGACTAATATATTTTCTCGTACTTCTATAG] G A TTACGTCT

@ N o

o
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

1

6
7
8
9
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11
12
13
14
15
16
17

AT

260

TTTA

270 280 290 300 310 320 330 340 350 360

TTATTAGTTACTCTTCCTGTATTAGCAGCTGCTATCACTATGCTTTTATTTGACCGTAAATTTAGTTCTGCGTTTTTTGATCCATTGGGTGGTGGTGATCCT
]

I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I

TA

AT
& AT

AAAT

TTTA
TTTA

T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T
AATAATCAATGAGAAGGACATAATCGTCGACGATAGTGATACGAAAATAAACTGGCATTTAAATCAAGACGCAAAAAACTAGGTAACCCACCACCACTAGGA

TTATTAGTTACTCTTCCTGTATTAGCAGCTGCTATCACTATGCTTTTATTTGACCGTAAATTTAGTTCTGCGTTTTTTGATCCATTGGGTGGTGGTGATCCT
TTATTAGTTACTCTTCCTGTATTAGCAGCTGCTATCACTATGCTTTTATTTGACCGTAAATTTAGTTCTGCGTTTTTTGATCCATTGGGTGGTGGTGATCCT

mmdmlmulmumumhmmmmmummmuuu

<4AT TTTA TTATTAGTTACTCTTCCTGTATTAGCAGCTGCTATCACTATGCTTTTATTTGACCGTAAATTTAGTTCTGCGTTTTTTGATCCATTGGGTGGTGGTGATCCT

mmummu.duhunﬂhhnnmnmxﬂMuluuundm

-»>
AT

TTTA

TTATTAGTTACTCTTCCTGTATTAGCAGCTGCTATCACTATGCTTTTATTTGACCGTAAATTTAGTTCTGCGTTTTTTGATCCATTGGGTGGTGGTGATCCT
1 1

TA

_’.AT

1
T
AAAT

[ClrTa

t 1 t 1 t 1 t 1 t 1 t 1 t 1 t 1 t 1 t 1
AATAATCAATGAGAAGGACATAATCGTCGACGATAGTGATACGAAAATAAACTGGCATTTAAATCAAGACGCAAAAAACTAGGTAACCCACCACCACTAGGA

TqErTAGTTACTCTTCCTG GTTAGCAGCTGCTA TACTATGCTTTTATTTG GTAAATTTAGTTCTGCGTTTTTTGATC G[T H GTGGTGGTGATCCT
]

TA

-»>
AT

]
I
[GAAT

ol

T T|G

I ] I I I ] I ] ] I
T T T T T

T T T T T T
A4_kATCAATGAGAAGGAC4_AATCGTCGACGAT TGATACGAAAATAAACﬂ_kCATTTAAATCAAGACGCAAAAAACTAG A4lkCACCACCACTAGGA

11 ITTATTI_FTTACTITITIAICCTGTFTTIEFCAGC'EFCTIGITITACTATGCTTI ITATTTGA{_ICGTAAATTTAGTTCTGCGTTTTTTGATC T11K|GG|_|GGTGGTGATCCT
I | I | I | I

TA

- AT
- AT
- AT
- AT
- T
- AT
> &
- AT
- AT
- T
- AT
- AT

[ o i

TTTA

T T T T T T T T
AA.AATAAI?AATGGAC AAGTCG c ATGATACGAAIATAAACTl%CATTTAAATCAAGACGCAAAAAACTAG CAAI?I?CACCACTAGGA

TTATTAGTTACTCTTCCTGTINTAGCGCTGCACGITACCATGCTTTTATTTGATICGTAAATTTAGTTACIGCAITTTTTGATCCGT A A6 TG6TGATCCT

[Alrtfe_clrAalracTTACATIElc cTGTTT TAGCAGCTGCTATTACAR TG CTTTTGIT TTGATICG TAAATTTAGTTCTGCTTTTTTTGATCCTIT A6 G666 T6 GGl AT C C[A]

TTTA

TTelr fele TTACGlcTTCCTGTATTGl6CAGCTGCTATTACTATGCTTTTATTTGATICGTAAATTTAGTTCTGCATTTTTTGATCCATTAGGTGGTGGTGATCCT

TTT6 T 16T TAGTTACTCTTCCTGTITTAGCAGCTGCTATTACARTGCTTTTGIT TTGATICGTAAATTTAGTTCTGCATTTTTTGATCCATTAGGTGGTGEAGATCCT

TTTA
TTTA

TTAChTeTTACTCTTCC TG TEchTle c[Tle clels AR TTAC TATETH{AIT TGl T TG ATIc G TAAATTTAGTTCAGCGTTCIT TTGATCCATTAR GG TGEGsATCCT
TTATTEGTTACACTTCCTGTATTGI6CAGCTGCTATCACTATGCTCI TATTTGATICGTAAATTTAGCITCTGCATTTTTTGATCCGlT A G[gls6TGGTGATCCT

ErrAchrTaTEeTTACT A CTGTATTAGCHEECTGCTATTACTATGCTTTTATTTGATICGTAAATTTAGTTCTGCAT TTTTTGATCCGT TAGGTGGTGGTGATCCT

TTTA
TTTA

[AfrTA

TTATTAGTTACTCTTCCTGTGT TAGCAGCTGCTATTACTATGCTTTTGI TTGATICGTAAATTTAGTTCTGCATTTTTTGATCCGTTGGGTGGTGGTGATCCT

TTelrfelsTTAcElcTTccTeTATTGlC[Glsc TG CTATTACTATGCT GBI TATTTGATICGTAAATTTAGTTCTGCATTTTTTGATCCATTARGGTGGTGGTGATCC[G
TTATTelfApcTeTTecTeTechTe cTle Al ch TAc TATETAIT TATT TG ATIc AR AATTTAGAT dAle AT TTTT TG AT CC[T]T /A6 6 TG Als GAJs AT c c[A]

1716 _JriechfglsTTacTeTTecTeTTr el cTlecTeCTATTACAR TG CTTTTGIT TTGATICG TAAATTTAGTTCTGCAT TTTTTGACk cfelr A6 TG TGEEATCCT

TTTA

TTATTAGTTACTCTTCCTGTATTAGCAGCTGCTATAACTATGCTTTTATTTGATICGTAAATTTAGTTCTGCATTTTTTGATCCATTAGGTGGTGGTGATCCT

18 4 ATAITTf6C TTATT-]6TTACTTH{GlcCTGTTIT TAGCAGCTGCTATTACTATGCTTTTATTTGATCGTAAATTTAGTTCTGCATTTTTTGATCCATTAGGAGGTGGTGATCC[A]
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

370 380 390 400 410 420

GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAGGTTTATGTTTTAATTATT
]

I ] I ] I ] I ] I ] I

430 440 450 460 470

CCTGGTTTTGGTATGATTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC
]

I ] I ] I ] I ] I

T T T T T T T T T T T T
CAAAATAAAGTTGTATACAAAACTAAAAAACCAGTAGGTCTCCAAATACAAAATTAATAA

GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAGGTTTATGTTTTAATTATT
1 = |GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAGGTTTATGTTTTAATTATT

T T T T T T T T T T
GGACCAAAACCATACTAATCAGTATATACAAATTCTTATTCATACACAG

CCTGGTTTTGGTATGATTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC
CCTGGTTTTGGTATGATTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC

340 350 360 370 380 390

2 4q—GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAGGTTTATGTTTTAATTATT

400 410 420 430 440

CCTGGTTTTGGTATGATTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC

nmhnuhhmhmmumﬂmuutmduummmmm

GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAGGTTTATGTTTTAG[TTATT
1

CCTGGTTTTGGTATGATTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC
1

. |
T T T T T T T T T T
CAAAATAAAGTTGTATACAAAACTAAAAAACCAGTAGGTCTCCAAATACAAAA H‘ATAA

GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATC AGGTTTATGTTTTAATTATT
]

I ] I ] I ] I ] I ] I

B T T T T T T T T T

GGACCAAAACCATACTAATCAGTATATACAAATTCTTATTCATACACAG

CCTGGTTTTGGTATGATTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC
]

4 ] I ] I ] I ] I

T T T T T T T T T T T T
CAAAATAAAGTTGTATACAAAACTAAAAAACCAGTAGGCCTCCAAATACAAAATTAATAA

5
GTTTq_rTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATcq_FAGGTTTATGq_FTAATq_FT

T T T T T T T T T T
GGACCAAAACCATACTAATCAGTATATACAAATTCTTATTCATACACAG

CCiar;G|E|TTTGGTATIK}ATTAGTCATATATGTTTIE}AGi?}ATAAGTATGTGTIﬂ
I 1 I | I | I 1 I |

Il Il Il
T T T T
CAAAAIAAAGTTGTATACAAAACTAAAAAACCAGTAGGIITCCAAATACAIAATTAAIAA

— GTTTTATTTCAACATATGTTTTEGTTTTTTGGTCATCCTIGAGGTTTATGTAT TGATTATT

—- | 1 | 1 + t T
GAACCATAATCAGTATATACAAATTCATACAC
CClAGET TTGGTATARTTAGTCATATATGTTTAAGGATGAGTATG TG T[T

6
7 3 GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCATGAATTTATGTTTTGAT-ATTGlc el 6 TTTTGEARTTATTAGACATATTIT G TTTGNARATAAGTATGAANT
8

— GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCTGAAGTTTATGTTTTAATCCITT
9 9 GTATTATTTCAGCATATGTTTTEG CTTTGETCATCCAGAGGTTTATGTTTTAATTCITT

10 9 GTTTTATTTCAACATATGTTTTEG TTTTCle6TCATCTc ARG TTTACK el feaTTcir T

11 = GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCTGAAGTTTATGTTTTAATTCITT

CCTGGTTTTGGTATTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC

CCTGEATTTGEARTTATTAGTCATATATGTTTGAGAATAAGTATGEARTC
CClAG AT TTGGTATARTTAGAICATATATGTTTAAGTATTAGTATG TG T[T
CCTGGTTTTGEGATARTTAGTCATATATGTTTGAGGATTAGTATGTGTC

12 9 GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAAGTTTATGTET TAATTTIA JccT6GTTTTGGTATARTTAGACATATTTGTCIT ANATATAAGTATGAANT

13 9 GTCITTATTCICAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCTGAGGTTTATGTGIT TAATTCIT T
14 9 GTTTTATTTCAACATATGTTTTEGI TTTTTGGTCATCCTGAAGTTTATGTTTTGATTCIT T
15 9 GTTTTATTTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCCTGARGTICITATGTTTTEGATTCIT T
16 5 GTETTATTTCAGCATATGTTCIT GG TTTTTGETCATCCAGAAGTTTATGTTTTGATTCIT T

17 9 GTTTTATTTCAACATATGTTTTEGI TTTTTGGTCATCCTGAAGTTTATGTTTTAATTCITT

CCTGGTTTTGGTATARTTAGTCACATATGTTTAAGAATAAGCATGTGTC
CCTGEATTTGGTATARTTAGTCATATTTGTTTGAGGATTAGTATGTGTC
CClAGET TTGGTATARTTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTG T[T
CCTGGTTTTGGAATTATTAGTCATATATGTTTGAGAATAAGTATGEARTC
CCTGGTTTTGGTATARTTAGTCATATATGTTTAAGAATAAGTATGTGTC

18 4 GTTTTGIT TTCAACATATGTTTTGATTTTTTGGTCATCTIGAAGTTTATGTATGATTTH{A JccT66TTTTGGTATARTTAGACATATTITGTTTANATGITAAGTAT T

Drinted from SnanmGene®: 2022F2H16H 1R-22

Paage 6



Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

480 490 500 510 520 530 540 550 560 570 580

CAGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTGTTTGCTATGTTTTCAATAGTGTGTTTGGGGAGAAGTGTGTGGGGTCATCATATGTTTACGGTTGGGTTAGATGTTAAGACT
]

I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I
T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T

GTCTACGAAAACCAAAAATACCAAACAACAAACGATACAAAAGTTATCACACAAACCCCTCTTCACACACCCCAGTAGTATACAAATGCCAACCCAATCTACAATTCTGA

CAGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTGTTTGCTATGTTTTCAATAGTGTGTTTGGGGAGAAGTGTGTGGGGTCATCATATGTTTACGGTTGGGTTAGATGTTAAGACT
1 = |CAGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTGTTTGCTATGTTTTCAATAGTGTGTTTGGGGAGAAGTGTGTGGGGTCATCATATGTTTACGGTTGGGTTAGATGTTAAGACT

oot

2 4~ CAGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTGTTTGCTATGTTTTCAATAGTGTGTTTGGGGAGAAGTGTGTGGGGTCATCATATGTTTACGGTTGGGTTAGATGTTAAGACT

L e

CAGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTGTTTGCTATGTTTTCAATAGTGTGTTTGGGGAGAAGTGTGTGGGGTCATCATATGTTTACGGTTGGGTTAGATGTTAAGACT

t T t T t T t t T t T t T t T t T t T t T
GTCTACGAAAACCAAAAATACCAAACAACAAACGATACAAAAGTTATCACACAAACCCCTCTTCACACACCCCAGTAGTATACAAATGCCAACCCAATCTACAATTCTGA

4

CEIGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGT TTGCTATGTTTTCAATAG ATGTTTGGGGAGAAGTGTGTGGGGTCATE}ATATGTTTACGGTTGTAGTTAAGACT
] 1 ] ] 1 ]
T T T

I I I ] ] I ] I I I
t t t

T T T T T T T T T T
4_kTACGAAAACCAAAAATACCAAACA4_%AACGATACAAAAGTTATC ACAAACCCCTCTTCACACACCCCAGT4EHATACAAATGCCAACJI%ATJA%CAATTCTGA

C|_|GATGCTTTTGG|_|TTTTATGG|_|TT| ITTGTTTGCTATGTTTTCAATAGTrTGTTTI_IGG|_}AGAAGTGTGTG|_|GG|_|CATCATATGTTTACGGTTGGGTTAGATGTTAAGAC|_|
GIITACGAAAACIAAAATACACAAACGATACAAAAGTTATC TACAAAI?ITCTTCACACAl’sTAGTATACAAATGCCAACCCAATCTACAATTCTGI

= [T AClCTTTTGETTTTTATGEAT TGTTAT TTGCTATGTTTTCAATAGTAGTTTAGETAGAAGTGTANT GAJGGACATCACATGTTTACTGTTGGGTTGGATGTTAAGAC[G]

— GTGATTCTTTTGGTTTTTATGGAT TGTTATTTGCTATGTTTTCAATAGTINGTTTAG GTAGGAGTGT{TITGGGGTCATCATATGTTTACGGTTGETTTAGATGTTAAGACT
— CAGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTGTTTGCTATGTTTTCAATAGTGTGTTTAGGANGAAGTGTAITGAIGGTCATCACATGTTTACAGTTGGGTTAGATGTTAAGACT

9 9 [TGATGCTTTTGHGT TCITATG AT AT AT TTGCTATGTTTTCAATAGTCITGTTTGGETAGAAGTGTGTGGGGTCATCATATGTTTACTGTTGGGTTAGATGTTAAGACT

10 9 [eleATGCTTTCIG6TTTTTATGGTTTAT AT TTGCTATGTTTTCTA TG T T 6 TTTAG6GAGAAGAG TIT66GGTCATCATATGTTTACAGTTGGGTTAGATGTTAAGAC[G]

11 = [TJGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTAT TTGCTATGTTCITCAATAGTGTGTTTGGGAAGGAGTGTAITGAGGTCATCACATGTTTACGGTTGGATTAGATGTTAAGACT

12 9 ATGATTCTTTTGGTTTTTATGGTTTAT AT TTGCTATGTTTTCTATAGTTITGTTTGGETACTAGTGTGTGEGGTCATCATATGTTTACTGTTGCAIT TAGATGTTAAGACT
13 9 CAGATGCTTTTGGTTTTTATGGTTTAT AT TTGCTATGTTTTCAATAGTGTGTTTAIGGGAGAAGTGTGTCAGGCICATCATATGTTTACAGTTGGGTTAGATGTTAAGACT
14 = CAGATGCTTTTGGTTTTTATGACT AT AT TTGCTATGTTTTCTATAGTATGTTTAGGAAGAAGTGTGTGGGEGICATCATATGTTTACTGTTGGGTTGGATGTTAAGAC[G]
15 9 [CAGATGCGIT TTGGTTTTTATGGTTTATTGTTTGARTGTTTTCTATAGTTTGTTTAGGTAGAAGTGTATGAGG TCATCATATGTTTACTGTTGCAT TAGATG TARAGAC[]
16 9 JT6ATGCTTTTGEET TTTATGEGT TGTTAT TTGCTATGTTTTCAATAGTTTGTTTAGGCAGAAGTGTATGAGG TCATCATATGTTTACTGTTGCAIT TAGATGTTAAGACT

17 9 CAGACBCTTTTGGTTTTTATGGTTTGTTATTTGCTATGTTCITCAATAGTGTGTTTAGGAAGGAGTGTAIT6GGGTCATCATATGTTTACAGTTGGGTTAGATGTTAAGACT

18 4 ATGATTCTTTTGEAT TTTATGGTTTGTTANTTGCTATGTTTTCTATAGTTT6 TTTAGTAGAAGTGTATGAIG6 TCATCATATGTTTACTIGTTGEAIT TAGATGTTAAGACT

@ N o
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

590 600 610 620 630 640 650 660 670 680 690

GCTGTGTTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTAAATAAGAGTGATCCTAT
]

I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I

T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T
CGACACAAAAAATCAAGCCAATGATACTATTATCCTCATGGTTGTCCTTATTTCCAAAAATGAACTGAAATATACGAAAATTTAAGAGCACATTTATTCTCACTAGGATA

GCTGTGTTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTAAATAAGAGTGATCCTAT
1 = |GCTGTGTTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTAAATAAGAGTGATCCTAT

ammmmmmmmmmmuumnmuumn.mmmu

2 4—GCTGTGTTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTAAATAAGAGTGATCCTAT

mulmmxmmmﬂumuumh,lmmmmmmu“lun

GCTGTGTTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTAAATAAGAGTGATCCTAT
1

T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T
CGACACAAAAAATCAAGCCAATGATACTATTATCCTCATGGTTGTCCTTATTTCCAAAAATGAACTGAAATATACGAAAATTTAAGAGCACATTTATTCTCACTAGGATA

TGTGTTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTAAATAAGA ATCCTAT
]

I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I ] I
T t t t t t t

T T T T T T T T T T T T T
|1LSACACAAAAAATCAAGCCAATGATACTATTATCCTCATGGTTGTCCTTATTTCCAAAAATGAACTGAAATATACGAAAATTTAAGAGCACATTTATTCT CCTAGGATA

GCTGq FTTTTTAGTTq_FTTAcTATGATAAq_FGAGq_Fq_kq_Fq_kq_kAeGTTTTTACTTq_FTTTATATGcTTTTAAﬂ_FcTCGTGq_kATAAGAGTGATCqGGF

CGACAIAAAAAATCAAGlCAATGATACTATTAICCTCAIGGITGlchTTCCAAAAATGAAAAATATACGAAAATTTIAGAGCACAITTATTCTCACTAG

= cTGT AT TTTTCRGTTAGTTACTATGATAATAGHTETTICCAACAGGAATTAAGGTTTTTACTTEGCTTTATATGCTTTTAAAATCTCATGTTRATAAGAGTGATCCGGIT
= GCTGTITTTTTTAGTTTJGTTACTATGATTATAGGAGTACCTACAGETATAAAGGTGT TTACTTGATGITATATGCTTTTAAATTCGICGTGTGAACAAGAGTGATCCTAT
— GCTGTATTTTTTAGTTCGGTTACTATGATTATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTEBICTTTATATGCTTTTGRATTCCICGTETBAATAAGAGTGATCCTAT

9 9 GCTGTINTTTTTAGTTATGTGACTATGATTATAGHTI el dTACTe TATAAAGG TG TTACTTEGTIATATATGCTTTTAAACIT CTCATGTGAATAAGAGTGATCCTGIT
10 pecTeTArTTTTTAGTTCTG AR CTATGATTATT6 6T TACCTACAGETATAAAGGTTTTTACAIT GATITAITATATGCTTTTAAATTCTC G TAAARAGAGTGATCCTGIT

11 = GCTGTATTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTACCHTACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTGAATAAGAGTGATCCTGIT

12 9 GCTGTINTTTTCAGTTCAGTTACTATGATAATAGGHT T ATACGle TATAAAGGTTTTTACTTGATIATATATGCTTTTAAAATCTCGTGTGAATAAGAGTGATCCTGIT

13 9 GCTGTATTTTTTAGTTCGGTTACTATGATAATAGGAGTGICC[CACAGGAATAAAGGTTTTTACTTGGCTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTAAACAAGAGTGATCCTAT
14 9 GCTGTATTTTTTAGTTCGGTTACTATGATCATAGGHT el TACT6 TR TAAAGGTTTTTACTTEGCTTTATATGCTTCIGAAATCTCETGTGAATAAGAGTGATCCTAT
15 9 [6cTGTGTTTTTTAGTTCAG AR AR TEATAATTI6GAGTACCTACTIE6AATTAAGGTCIT TTACAT GACTTTATATGCTTTTAAATTCTCGTGTCAAARAGAGTGATCCTGIT
16 9 GEETTTTTTTTAGTTCTGTTACTATGATTATAGHTG 1Tl C[TAC[TIe TATAAAGG AT TTACTTGGTIETATATGCTTTTAAATTCTTAT6 TAAATAAGAGTGATCCTGIT

17 9 GCTGTATTTTTTAGCITAG TTACTATGGITAATAGGAGTACCAACAGGAATAAAGGTTTTTACTTEGCTTTATATETAII TAAATTCTCGTGTGAATAAGAGTGATCCTAT

18 4 GCTGTTTTTTTTAGTTATIGTTACTATGATTATAGHGG TTICTIACAGHTATAAAGGTGT TTACTTEGTIATATATGCTTTTAAAAITCTCGTGTAAATAAGAGTGATCCTGIT

@ N o
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

700 710

ATTGTGGTGAATAGTTTCTTTTATAGT

I ] I ] I

720 730 740 750 760

GTTGTTTACTTTTGGTGGTGTGACTGGTATTGTGTTGTCTGCTTGCGTAT
|

I ] I ] I ] I ] I

t t t t
TAACACCACTTATCAAAGAAAATATCA

ATTGTGGTGAATAGTTTCTTTTATAGT
1 = |ATTGTGGTGAATAGTTTCTTTTATAGT

670 680 690
2 4q—ATTGTGGTGAATAGTTTCTTTTATAGT

ATTGTGGTGAATAGTTTCTTTTATAGT
1 1

T T T T T T T T T T
CAACAAATGAAAACCACCACACTGACCATAACACAACAGACGAACGCATA

GTTGTTTACTTTTGGTGGTGTGACTGGTATTGTGTTGTCTGCTTGCGTAT
GTTGTTTACTTTTGGTGGTGTGACTGGTATTGTGTTGTCTGCTTGCGTAT

GTTGTTTACTTTTGGTGGTGTGACTGGTATTGTGTTGTCTGCTTGCGTAT
1

1 t 1 t 1
TAACACCACTTATCAAAGAAAATATCA

ATTGTGGT TAGTTTCTTTTATAGT
] ] ]

T T T T T T T T T T

CAACAAATGAAAACCACCACACTGACCATAACACAACAGACGAACGCATA

GTTGTTTACC[TTTGGTGGTGTGACTGGTATTGTGTTGTCTGCTT i TAT
] ]

T T T T
TAACACCAC CITATCAAAGAAAATATCA

->|?FWG|KF§AATWTTCFFTTATAGT

I ] I ] I ] I
t T t T t T t

CAACAAATGGAAACCACCACACTGACCATAACACAACAGACGAACALCATA

|_|TTGTTTAC|7TTTGGTGGTGTI_}Aci_IGGTAT1‘|A|‘I‘|TC|‘I‘|A|TCTGCTTG|_|GTAT

T T
lahAThdlthcraTThAadEhAATATCA

— TTTGTEATGAATAGTTTCAT TTATAGT
— ATTGTGGTGAATTGTTTCTTTTATAGT

— ATTATGATGAATAGTTTCTTTTATAGT

9 —p TGITITGATGAATTIGTTTCTTTTATAGT

@ N o

IAACAAAT TAAACCACCACAITGI?CATAGACGAA - ATA

AT TeTTTACTTTTGGTGEGGTTACTGGTATTGTTITTGTCTGCTTETGTAT
[rrfalr rracGlrtTecTeeTeTTAC TG AN TAG AT T6 TCTGCTTETETAT

GTTGTTTACTTTTGGTGGTGTGACTGGTATTGTGTTGTCTGCTTGTG TEfT

[[rTeTTTACTTTTGGTGEGGTTACTGGTATTGTGTTGTCAGCATGTETAT

10 9 ATTATGGTEGATAGTTTCTTTTATAGTTTIGTTTACGTTTGGTGGTGTTACAGGAATAGTGTTG---------—----~———~—-~—-~————————_—___ kTecTTGCGTAT

11 = G AT AT GATAGTTTCTTTTATAGT
12 5 ATTATGGTGAATTGTTTCTTTTATTA
13 3 ACH{AIT AT GAATAGTTTCTTTTATAGT
14 9 TTTGTEATGGATAGTTTCTTTTATAGT
15 9 GTTGTGGTGAATAATTTCTTTTATAGT
16 = TGMTTGGTEGATTETTTCTTTTATIGT

17 9 ATTGTGGTEGATAGTTTCTTTTATAGT

18 —p TIr 1]AJT AJT 6 AAT[TI6 TfGIT C TT T TATTART

[ATT6TTTACTTTTGGTGGTGTARCTGGTATTGTAT AT CTGCTTETETAT
[[rTeTTTACTTTTGGTGGTGTTACTGGTATAJGTGTTA[T C T 6 AT [Tl T{TT
[ATTeTTTACTTTTGGTGGTGTARCTGGGATTGTATTETCTGCTTETETAT
AT AT TTACTTTTGAAGE TGTGACTGGTATTGTTIT AT CTGCTTETGTAT
Al TracTTTT6dAG6 TG TAAC TG G TATAG TAIT AT c TG C T T 6T 1T
[fchreTTTACTTTTGAEG6TGTTACTGGTATTGTG T TANT c[Ale c[A]r &[Tl e
AT TeTTTACTTTTGGTGGTGTARCTGEEATTGTAT T6TCTGCT T[T 6T
[firreTTTACTTTTGGTEG6TGTTACTGG TATAR TG T 1Al C T 6 d6lr gTls TfTir
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

780 790 800 810 820

TGGATAAAGTTTTGCATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
] I ] I ] I ] I ] I ] I |

T T T T T T T T T T T 1
ACCTATTTCAAAACGTACTATGAACTAAACAACAACGAGTAAAAGTAATACAATACAG

GTAAAAGTAATACAATACAG'
Primer 2

TGGATAAAGTTTTGCATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
1 = TGGATAAAGTTTTGCATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTT

[

2 € -[GGATAAAGTTT

20

TGGATAAAGTTTTGCATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC

3

ACCTATTTCAAAACGTACTATGAACTAAACAACAACGAGTAAAAGTAATACAATACAGXD 5

GTAAAAGTAATACAATACAG'
Primer 2

TGGATAAAGTTTTGCATGATACTTGATTTGTTGTTGqEFATTTTCATTATGTTATGTC
| Y |

3

11
T 1 T 1 T 1 T 1 T 1 T 1
ACCTATTTCAAAACGTACTATGAACTAAACAACAACJELTAAAAGTAATACAATACAGXD 5

GTAAAAGTAATACAATACAG'
Primer 2

—’
qKFATAAAGTquTFATGATAcTTﬁarTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
Il | Il | Il | | Il ||
"

3

Y | y
1 L 1 T 1 T 1 T 1 T 1
AILLTATTTCAAIEIAIALTACTATGAACIEIAAACAACAACGAGTAAAAGTAATACAATACAG ® 5

GTAAAAGTAATACAATACAG'
Primer 2

6 = TAGATAAAGTT[CITICATGATACTTEGI TTGTTGTTGCTCATTTTCATTATG
7 3 TAGATAAAGTTCI{TICATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
8 = TAGATAAAGTTTTACATGATACTTEGT TTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
9 = TAGATAAAGTTCITICATGATACCITGATTTGTAGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
10 5 TAGATAAAGTAIT A ATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTACETEATGTC
11 9 TGGATAATGTTTTACATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
12 9 TGGATAAAGTTCI{TCATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
13 9 TAGATAAAGTTTTACATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
14 9 TGGATAAAGTTCIITCATGATACTTGATTTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTBATGTC
15 9 TAGATAAAGTTTTACATGATACTTGATTTGTTGTAGCEBICATTTTCATTATGTAATGTC
16 9 TAGATAAAGTTCITICATGATACTTGATTTGTAGTTGCCICATTTTCATTATGTTATGTC
17 9 TGGATAAAGTTTTACATGATACTTEEI TT6TTGTTGCTCATTTTCATTATGTBATGTC
18 9 TGGATAAAGTTCIITICATGATACTTEGT TTGTTGTTGCTCATTTTCATTATGTTATGTC
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

Original Sequence: Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna

1: Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F_Original Sequencing Chromatograms =
804 bases
28 ..785

2: Case proglottids_COX1_Tae_COX1R_Original Sequencing Chromatograms «¢—
799 bases
14 ..776 (1 gap)

3: Taenia saginata_COX1_RefSeq=NC_009938.1 —p
1620 bases
322 ..1148 (1 mismatch)

4: Taenia asiatica_COX1_RefSeq=NC_004826.2 =
1620 bases
322 ..1148 (33 mismatches)

5: Taenia solium_COX1_RefSeq=NC_004022.1 =
1620 bases
326 ..1148 (106 mismatches, 2 gaps)

6: Taenia arctos_COX1_RefSeq=NC_024590.1 =
1620 bases
322 ..1148 (95 mismatches)

7: Taenia crassiceps_COX1_RefSeq=NC_002547.1 =
1614 bases
350 ..1148 (103 mismatches, 6 gaps)

8: Taenia crocutae_COX1_RefSeq=NC_024591.1 =
1620 bases
322 ..1148 (53 mismatches)

9: Taenia hydatigena_COX1_RefSeq=NC_012896.1 =
1620 bases
328 ..1148 (104 mismatches)

10: Taenia laticollis_COX1_RefSeq=NC_021140.1 =
1620 bases
326 ..1148 (113 mismatches, 2 gaps)

11: Taenia madoquae_COX1_RefSeq=NC_021139.1 —p
1623 bases
322 ..1148 (68 mismatches)

12: Taenia martis_COX1_RefSeq=NC_020153.1 =
1620 bases
350 ..1148 (105 mismatches, 4 gaps)

13: Taenia multiceps_COX1_RefSeq=NC_012894.1 —p
1623 bases
253 ..1148 (58 mismatches, 1 gap)

14: Taenia ovis_COX1_RefSeq=NC_021138.1 =
1620 bases
322 ..1148 (85 mismatches)

15: Taenia pisiformis_COX1_RefSeq=NC_013844.1 —p
1620 bases
350 ..1148 (114 mismatches)

16: Taenia regis_COX1_RefSeq=NC_024589.1 =
1620 bases
253 ..1148 (115 mismatches, 1 gap)

17: Taenia serialis_COX1_RefSeq=NC_021457.1 =
1623 bases
253 ..1148 (57 mismatches, 1 gap)

18: Taenia twitchelli_COX1_RefSeq=NC_021093.1 =
1620 bases
350 ..1148 (107 mismatches, 2 gaps)
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Case proglottids_COX1_Tsag_COX1F+Tae_COX1R _827bp.dna (Linear/ 827 bp)

Primer
v Primer1

/sequence
v Primer 2

/sequence

TTGATTCCTTCGATGGCTTTTCTTTTG
37% GC / 8219.4 Da

GACATAACATAATGAAAATG
25% GC / 6166.1 Da

Length |;| Binding Sites
27-mer 1. 27
20-mer 808 .. 827

—_
-

—

™m

58°C

44°C
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