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[bookmark: _GoBack]Table S2 Studies included and quality scores in the analysis
	Study ID
	Country
	Sampling time
	Detection method
	Total samples
	Positive samples
	Prevalence
	Purpose clearly or not
	Three or more risk factors or not
	Sampled method detailedly or not
	Sampled time clearly or not
	The number of samples is ≥ 200 or not
	Score
	Study Quality
	Cryptosporidium (Species/Genotypes
(n;number))

	Asia (53)
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Badirova (2021)
	Azerbaijan 
	2018-2019
	Microscopy
	280
	75
	0.268
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Yang et al. (1999)
	China 
	1994-1996
	Microscopy
	960
	212
	0.221
	N
	N
	Y
	Y
	Y
	3
	Middle
	UN

	Liao et al. (2002)
	China
	UN
	Microscopy
	52
	34
	0.654
	N
	N
	Y
	N
	N
	1
	Low
	UN

	Zhuang et al. (2004)
	China
	UN
	Microscopy
	46
	10
	0.217
	N
	N
	Y
	N
	N
	1
	Low
	UN

	Niu and Ma (2007)
	China
	2005.04-05
	ELISA
	120
	41
	0.342
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Wang et al. (2008a)
	China
	2006.07-2007.07
	Microscopy
	1701
	80
	0.047
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Wang et al. (2008b)
	China
	2006.07-2007.06
	Microscopy
	1265
	39
	0.031
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Men et al. (2009)
	China
	UN
	PCR
	167
	45
	0.269
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	UN

	[bookmark: OLE_LINK3]Ma, Cai and Lu (2010)
	China
	2009.05-2009.08
	ELISA
	671
	153
	0.228
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Wang et al. (2010)
	China
	2006.07-2007.07
	PCR
	1701
	82
	0.048
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. xiaoi (4),
C. ubiquitum (74),
C. andersoni (4)

	Shen et al. (2011)
	China
	2009.07-08
	Microscopy
	213
	31
	0.146
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. ubiquitum (4)

	Li et al. (2013)
	China
	2011.03-2012.02
	Microscopy
	1109
	18
	0.016
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	UN

	Ye et al. (2013)
	China
	2011.05-08
	PCR 
	375
	49
	0.131
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (1),
C. xiaoi (31),
C. ubiquitum (17)

	Ma et al. (2014)
	China
	2011-2012
	PCR
	61
	12
	0.197
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	UN

	Wang et al. (2014)
	China
	2013.06
	PCR
	34
	1
	0.029
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. xiaoi (1)

	Sui et al. (2015)
	China
	2013.12-2014.11
	Microscopy
	880
	3
	0.003
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Sun (2015)
	China
	2012.12-2014.12
	Microscopy
	120
	14
	0.117
	N 
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	UN

	Li et al. (2016)
	China
	2013.06-2015.05
	PCR 
	350
	43
	0.123
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. xiaoi (39),
C. ubiquitum (4)

	Zhu et al. (2018)
	China
	2016.05-06
	PCR 
	102
	8
	0.078
	Y
	Y
	Y
	Y
	N
	4
	High
	C. parvum (4),
C. xiaoi (3),
C. ubiquitum (1)

	Mi et al. (2018)
	China
	2013-2016
	PCR 
	1035
	295
	0.285
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. parvum (15),
C. xiaoi (216),
C. ubiquitum (64)

	Wu et al. (2018)
	China
	2015.03-07
	PCR 
	177
	8
	0.045
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. ubiquitum (8)

	Zhang et al. (2018)
	China
	2015.04-11
	PCR 
	65
	4
	0.062
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	C. parvum (2),
C. canis (2)

	Jing et al. (2019)
	China
	2014.03-2015.02
	Microscopy
	553
	5
	0.009
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	UN

	Li et al. (2019)
	China
	2015.09-12
	PCR 
	832
	48
	0.058
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. xiaoi (27),
C. ubiquitum (21)

	Yang et al. (2019)
	China
	2016.11-2017.09
	PCR
	240
	81
	0.338
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. parvum (6),
C. xiaoi (59),
C. ubiquitum (16)

	Qi et al. (2019)
	China
	2015.08-2017.09
	PCR 
	318
	3
	0.009
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (1),
C. xiaoi (1),
C. ubiquitum (1)

	Zhang et al. (2019)
	China
	2018.05-07
	PCR 
	116
	4
	0.034
	N
	Y
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. xiaoi (4)

	Zhang et al. (2020)
	China
	2017.08-09
	PCR 
	285
	23
	0.081
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. xiaoi (16),
C. ubiquitum (1),
C. muris (6)

	Zheng et al. (2021)
	China
	2017.06-2018.12
	PCR 
	935
	52
	0.056
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (4),
C. xiaoi (20),
C. ubiquitum (28)

	Giadinis et al. (2012)
	Cyprus
	2008.09-2009.04
	ELISA
	39
	30
	0.769
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Maurya et al. (2013)
	India
	2009-2012
	Microscopy
	55
	1
	0.018
	N
	Y
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Ahamed et al. (2015)
	India
	2010.10-2011.09
	Microscopy
	120
	55
	0.458
	Y
	Y
	Y
	Y
	N
	4
	High
	UN

	Bhat et al. (2019)
	India
	UN
	Microscopy
	37
	20
	0.541
	Y
	Y
	Y
	N
	N
	3
	Middle
	UN

	Ahourai et al. (1985)
	Iran
	1982.01-1983.04
	Microscopy
	237
	16
	0.068
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Nouri and Karami (1991)
	Iran
	1990.06-09
	Microscopy
	215
	37
	0.172
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Nouri and Mahdavi (1993)
	Iran
	1990.10-1991.04
	Microscopy
	433
	18
	0.042
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Gharekhani , Heidari and Youssefi (2014)
	Iran
	2011-2012
	Microscopy
	1749
	198
	0.113
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	UN

	Shafieyan et al. (2016)
	Iran
	2013.11-2014.08
	Microscopy
	345
	20
	0.058
	N
	N
	Y
	Y
	Y
	3
	Middle
	UN

	Firoozi et al. (2019)
	Iran
	2017.06-11
	PCR 
	192
	11
	0.057
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	C. xiaoi (6),
C. ubiquitum (5)

	Mahdi and Ali (2002)
	Iraq
	UN
	Microscopy
	45
	8
	0.178
	N
	N
	Y
	N
	N
	1
	Low
	UN

	Hijjawi et al. (2016)
	Jordan
	2014.10-2015.05
	PCR
	63
	10
	0.159
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	C. parvum (3),
C. xiaoi (5),
C. andersoni (1)

	Majeed and Alazemi (2014)
	Kuwait
	2013.01-08
	Microscopy
	128
	16
	0.125
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	UN

	Majeed et al. (2018)
	Kuwait
	2014.10-2015.09
	Microscopy
	334
	38
	0.114
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. parvum (16),
C. xiaoi (1),
C. ubiquitum (3)

	Shafiq et al. (2015)
	Pakistan
	UN
	Microscopy
	150
	32
	0.213
	N
	N
	Y
	N
	N
	1
	Low
	UN

	Khan et al. (2018)
	Pakistan
	2016.01-12
	Microscopy
	360
	98
	0.272
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	UN

	Khan et al. (2019)
	Pakistan
	2016.01-12
	[bookmark: OLE_LINK7][bookmark: OLE_LINK8]Microscopy
	1080
	194
	0.18
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	UN

	Sevinc, Uslu and Derinbay (2005)
	Turkey
	2003.01-05
	Microscopy
	471
	43
	0.091
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Ciçek, Körkoca and Gül (2008)
	Turkey
	UN
	ELISA
	167
	22
	0.132
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	UN

	Ozdal et al. (2009)
	Turkey
	2005.01-03
	Microscopy
	132
	18
	0.136
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Sari et al. (2009)
	Turkey
	2007.03-04
	Microscopy
	400
	155
	0.388
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Gokce, Unver and Erdogan (2010)
	Turkey
	2006.03-07
	ELISA
	38
	8
	0.211
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	[bookmark: OLE_LINK9][bookmark: OLE_LINK10]UN

	Akpinar and Oruc (2019)
	Turkey
	2013-2014
	Microscopy
	145
	20
	0.138
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Kabir et al. (2020)
	Turkey
	2016-2018
	PCR
	67
	13
	0.194
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (13)

	Europe (32)
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Geurden et al. (2008)
	Belgium
	UN
	IFA and PCR
	137
	18
	0.131
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	C. parvum (1),
C. ubiquitum (9)

	Kotkova et al. (2016)
	Czech Republic
	UN
	PCR
	43
	1
	0.023
	N
	N
	Y
	N
	N
	1
	Low
	C. muris (1)

	[bookmark: OLE_LINK13]Mammeri et al. (2019)
	France
	2018.11-2019.04
	Microscopy
	23
	23
	1.000
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (23)

	Bordes et al. (2020)
	France
	2017.10
	Microscopy
	151
	53
	0.351
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (10),
C. xiaoi (4),
C. ubiquitum (1)

	Tzanidakis et al. (2014)
	Greece
	UN
	IFA and PCR
	429
	22
	0.051
	Y
	N
	Y
	N
	Y
	3
	Middle
	C. parvum (7),
C. ubiquitum (3)

	Chatzopoulos et al. (2016)
	Greece
	autumn 2014-spring 2015
	Microscopy
	126
	13
	0.103
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Papanikolopoulou et al. (2018)
	Greece
	2013.10-2014.03
	Microscopy
	132
	39
	0.295
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (16)

	Mirhashemi et al. (2016)
	Ireland
	2009-2010
	PCR
	104
	51
	0.49
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	C. parvum (14),
C. xiaoi (10),
C. ubiquitum (7),
C. ryanae (9),
C. bovis (1), Cryptosporidium spp. (15), C. xiaoi+C. bovis (18)

	Paoletti et al. (2009)
	Italy
	2007.09-12
	ELISA and PCR
	149
	26
	0.174
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (26)

	[bookmark: OLE_LINK4]Dessì et al. (2020)
	Italy
	2015.11-2016.02
	Microscopy
	915
	92
	0.101
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (11),
C. ubiquitum (4)

	Panousis et al. (2008)
	Macedonia
	UN
	Microscopy
	523
	152
	0.291
	Y
	N
	Y
	N
	Y
	3
	Middle
	UN

	Robertson, Gjerde and Furuseth (2010)
	Norway
	2008.05-06
	IFA and PCR
	1095
	42
	0.038
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. xiaoi (7),
C. ubiquitum (35)

	Majewska et al. (2000)
	Poland
	UN
	Microscopy
	159
	16
	0.101
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	C. parvum (2)

	Kaupke, Michalski and Rzeżutka (2017)
	Poland
	2011-2016
	PCR
	234
	45
	0.192
	Y
	Y
	Y
	N
	Y
	4
	High
	C. xiaoi (26),
C. ubiquitum (3), C. bovis (8),
C. parvum+C. xiaoi (1),
Cryptosporidium spp.+C. xiaoi (1),
C. parvum+C. xiaoi+C. hominis (1)

	Imre et al. (2013)
	Romania
	2011.12-2012.04
	PCR
	175
	24
	0.137
	Y
	Y
	Y
	Y
	N
	4
	High
	C. parvum (20),
C. xiaoi (2),
C. ubiquitum (2)

	[bookmark: OLE_LINK1][bookmark: OLE_LINK2]Misic, Katic-Radivojevic and Kulisic (2006)
	Serbia
	UN
	Microscopy
	126
	53
	0.421
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	UN

	Villacorta, Ares-Mazas and Lorenzo (1991)
	Spain
	1987.01-1989.06
	Microscopy
	69
	1
	0.014
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Muñoz et al. (1996)
	Spain
	1988-1992
	Microscopy
	217
	82
	0.378
	Y
	N
	Y
	N
	Y
	3
	Middle
	UN

	Causapé et al. (2002)
	Spain
	1995.06-1997.06
	Microscopy
	788
	360
	0.457
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	[bookmark: OLE_LINK11]UN

	Castro-Hermida et al. (2007)
	Spain
	UN
	PCR
	446
	24
	0.053
	N
	N
	Y
	N
	Y
	2
	Middle
	C. parvum (24)

	Castro-Hermida, Gonzalez-Warleta and Mezo (2007)
	Spain
	2005.01-06
	Microscopy
	673
	59
	0.088
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Díaz et al. (2010)
	Spain
	2008.03-2009.04
	Microscopy
	127
	39
	0.307
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (14),
C. ubiquitum (9)

	Castro-Hermida et al. (2011)
	Spain
	2008-2009
	PCR
	377
	42
	0.111
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (27)

	Díaz et al. (2015)
	Spain
	2008.03-2013.04
	Microscopy
	171
	54
	0.316
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	C. parvum (32),
C. ubiquitum (11)

	Díaz et al. (2018)
	Spain
	2013.02-2015.02
	PCR
	324
	19
	0.059
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (13),
C. xiaoi (3),
C. ubiquitum (1)

	Chalmers et al. (2002)
	United Kingdom
	UN
	Microscopy
	90
	48
	0.533
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	UN

	Sturdee et al. (2003)
	United Kingdom
	1992-1997
	[bookmark: OLE_LINK12]Microscopy
	505
	49
	0.097
	N
	N
	Y
	N
	Y
	2
	Middle
	UN

	Pritchard et al. (2007)
	United Kingdom
	2005.01-06
	FAT and PCR
	155
	56
	0.361
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (16)

	Sturdee et al. (2007)
	United Kingdom
	1998.03-1999.04
	Microscopy
	853
	33
	0.039
	N
	Y
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Mueller-Doblies et al. (2008)
	United Kingdom
	2004-2006
	Microscopy
	297
	127
	0.428
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (53),
C. xiaoi (8),
C. ubiquitum (1)

	Pritchard et al. (2008)
	United Kingdom
	2006.01-07
	FAT and PCR
	266
	48
	0.18
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (43), 
C. bovis (3), 
C. hominis (1),
C. parvum + C. bovis (1)

	Smith et al. (2010)
	United Kingdom
	2004.11-2006.11
	Microscopy
	260
	103
	0.396
	N
	N
	Y
	Y
	Y
	3
	Middle
	C. parvum (31),
C. bovis (3)

	Robinson et al. (2011)
	United Kingdom
	2002.02-2003.04
	IFA and PCR
	735
	5
	0.007
	N
	N
	Y
	Y
	Y
	3
	Middle
	C. parvum (2)

	Africa (12)
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Baroudi et al. (2018)
	Algeria
	2012.01-2014.01
	PCR
	62
	9
	0.145
	Y
	Y
	Y
	Y
	N
	4
	High
	C. parvum (3),
C. xiaoi (6)

	Laatamna et al. (2018)
	Algeria
	UN
	Microscopy
	254
	38
	0.15
	N
	Y
	Y
	N
	Y
	3
	Middle
	UN

	Sahraoui et al. (2019)
	Algeria
	2015.11-2017.03
	IFA and PCR
	83
	36
	0.434
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. parvum (16),
C. ubiquitum (5)

	Dahmani et al. (2020)
	Algeria
	2014.01-2016.12
	ELISA
	559
	312
	0.558
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Mahfouz, Mira and Amer (2014)
	Egypt
	2010.06-2011.11
	Microscopy
	120
	3
	0.025
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	C. xiaoi (3)

	Ayana, Tilahun and Wossene (2009)
	Ethiopia
	2005.10-2006.02
	Microscopy
	262
	0
	0
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Wegayehu et al. (2017)
	Ethiopia
	2014.01-06
	PCR
	389
	8
	0.021
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. ubiquitum (8)

	Squire et al. (2017)
	Ghana
	2014.10-2015.02
	PCR
	217
	74
	0.341
	N
	Y
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. xiaoi (24),
C. ubiquitum (2),
C. bovis (1)

	Walter et al. (2021)
	Kenya
	UN
	Microscopy
	388
	76
	0.196
	N
	N
	Y
	N
	Y
	2
	Middle
	UN

	Bakheit et al. (2008)
	South Africa
	UN
	LAMP
	85
	26
	0.306
	N
	N
	Y
	N
	N
	1
	Low
	UN

	Soltane et al. (2007)
	Tunisia
	2003-2004
	Microscopy
	89
	10
	0.112
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	C. xiaoi (3)

	Goma et al. (2007)
	Zambia
	2003.08-2004.02
	ELISA and PCR
	152
	19
	0.125
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	C. parvum (5),
C. suis (1)

	North America (11)
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Olson et al. (1997)
	Canada
	1995.06-08
	Microscopy
	89
	21
	0.236
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	UN

	Berg et al. (2021)
	Greenland
	2017-2018
	PCR
	43
	1
	0.023
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Chikweto et al. (2019)
	Grenada
	2011.05-07
	ELISA
	100
	14
	0.14
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	UN

	Alonso-Fresán et al. (2005)
	Mexico
	UN
	Microscopy
	1220
	418
	0.343
	Y
	N
	Y
	N
	Y
	3
	Middle
	UN

	Romero-Salas et al. (2016)
	Mexico
	2014.07-12
	Microscopy
	80
	54
	0.675
	N
	Y
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Castro-del et al. (2017)
	Mexico
	2014.07-11
	Microscopy
	1140
	474
	0.416
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Vitela-Mendoza et al. (2018)
	Mexico
	UN
	Microscopy
	210
	41
	0.195
	Y
	N
	Y
	N
	Y
	3
	Middle
	C. parvum (11)

	Kaminjolo et al. (1993)
	Trinidad and Tobago
	UN
	Microscopy
	90
	18
	0.2
	N
	N
	Y
	N
	N
	1
	Low
	UN

	Xiao, Herd and Rings (1993)
	United States
	1992.03
	IFA
	55
	31
	0.564
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	UN

	Santín, Trout and Fayer (2007)
	United States
	UN
	PCR
	189
	57
	0.302
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	C. parvum (2),
C. xiaoi (7),
C. ubiquitum (48)

	Fayer and Santín (2009)
	United States
	UN
	PCR
	72
	17
	0.236
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	C. parvum (12),
C. xiaoi (5)

	South America (6)
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Feres et al. (2009)
	Brazil
	2006.11-2007.06
	Microscopy
	460
	31
	0.067
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	UN

	Fiuza et al. (2011)
	Brazil
	2007.01-12
	PCR
	125
	2
	0.016
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. ubiquitum (2)

	Paz et al. (2014)
	Brazil
	UN
	PCR
	100
	25
	0.25
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	C. parvum (3),
C. ubiquitum (19)

	Zucatto et al. (2015)
	Brazil
	2011.07
	PCR
	193
	29
	0.15
	Y
	N
	Y
	Y
	N
	3
	Middle
	C. xiaoi (15),
C. ubiquitum (3),
C. meleagridis (1)

	Snak et al. (2017)
	Brazil
	UN
	Microscopy
	144
	85
	0.59
	Y
	N
	Y
	N
	N
	2
	Middle
	UN

	Holsback et al. (2018)
	Brazil
	2013.08-2014.05
	PCR
	101
	18
	0.178
	N
	N
	Y
	Y
	N
	2
	Middle
	UN

	Oceania (11)
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Ryan et al. (2005)
	Australia
	2002.09-2003.01
	PCR
	500
	131
	0.262
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. ubiquitum (33),
C. suis (2),
C. andersoni (1),
C. hominis (1),
C. bovis (14),
C. fayeri (4),
C. scrofarum (4),
sheep genotype (1)

	Yang et al. (2009)
	Australia
	2007.07-08
	PCR
	477
	117
	0.245
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (53),
C. ubiquitum (10),
C. bovis (42),
C. parvum+C. bovis
(10)

	Sweeny et al. (2011)
	Australia
	2009.07-2010.03
	PCR
	1347
	387
	0.287
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. parvum (23),
C. xiaoi (285),
C. ubiquitum (38),
C. andersoni (4),
Sheep genotype I (6),
C. parvum + C. xiaoi (30),
C. parvum + C. ubiquitum (1)

	Sweeny et al. (2012a)
	Australia
	2010.09 and 2010.12
	PCR
	200
	119
	0.595
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	C. parvum (25),
C. xiaoi (38),
C. ubiquitum (53),
C. parvum + C. xiaoi (3)

	Sweeny et al. (2012b)
	Australia
	UN
	UN
	139
	14
	0.101
	Y
	N
	N
	N
	N
	1
	Low
	UN

	Yang et al. (2014)
	Australia
	UN
	PCR
	3412
	576
	0.169
	Y
	Y
	Y
	N
	Y
	4
	High
	C. parvum (49),
C. xiaoi (345),
C. ubiquitum (88),
C. andersoni (1),
C. scrofarum (4),
sheep genotype I (1),
C. parvum + C. xiaoi (12)

	Yang et al. (2015)
	Australia
	2014.04-08
	PCR
	474
	31
	0.065
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (4),
C. xiaoi (11)
C. ubiquitum (9)

	Zahedi et al. (2018)
	Australia
	2013.07-2015.12
	PCR 
	376
	30
	0.08
	N
	N
	Y
	Y
	Y
	3
	Middle
	C. ubiquitum (30)

	Zahedi et al. (2020)
	Australia
	autumn, winter and spring 2018
	PCR
	349
	67
	0.192
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	5
	High
	UN

	Moriarty et al. (2011)
	New Zealand
	2006.12-2009.03
	PCR
	325
	38
	0.117
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. ubiquitum (38)

	Koinari, Lymbery and Ryan (2014)
	Papua New Guinea
	2011.02-04
	PCR
	276
	6
	0.022
	Y
	N
	Y
	Y
	Y
	4
	High
	C. parvum (4), 
C. andersoni (1),
C. scrofarum (1)


[bookmark: OLE_LINK5]Note: IFA, indirect immunoinfluscent assay; PCR, polymerase chain reaction; ELISA, enzyme-linked immunosorbent assay; EIA, enzymeimmunoassay; LAMP, loop-mediated isothermal amplification; FAT, fluorescent antibody detection technology; UN, unknown
