20 40 60 80

| | | |
TACTCTTTATTTTTTGTTTGGATTGTGATCAGGTATGTTGGGTACTGCATTATCTTTGGTAATTCGTTTGGAGTTATCTAAGCCTGGGATATTATT

..................... T.....G..G........A .. ......T.........A.TG.........................A. .G..G..

..................... T.....G..G........A .. ... ... T.........ATG.........................A. .G..G..

..................... T.....G..G........A ... .. . T.........ATG.........................A .G..G..

..................... T.....G..G........A ... ... T.........ATG.........................A..G..G..

........................ T..G..G........A..................AT. . ........, AL .. ..... AL A ....G..G..
120 140 160 180

..... G. LA A AL G T

..... G. AL A AL G T

..... G A A AL G T

..... G. LA e A AL G T

..... G..A. ... ... .. .G G A A AT AL LA L
220 240 260 280

G..... G..G..G..G..... A G. o Al G..... ... ... A

G..... G..G..G..G..... AL G A G.............. A

G..... G..G..G..G..... AL G Ao G. ... ... A

.G G..G..G..G..... AL G. o Al G....... ... A

G G..G..G..... T..... G. ... ... . A ALCAL L G. ...
320 340 360 380

...... A.....ALAL LA T T AL Gl A G AL G
...... A.....A..A .. . AT T AL LG AL GL AL Gl
...... A....,ALA LA T T AL G AL GL AL G
...... A .. ALA AL T T AL G AL G AL Gl
............ AT...........A.L.A .. .. T...........G..A.....G.......... ... A .. ... . ... A .G... ... ...

........... A.................C G...................G..G..............T.....T........A..C..A

........... A ... ..........G G...................G..G....... ... T. ... T........A..C..A

........... A.................G G...................G..G..............T.....T........A..C..A

........... A.................G G...................G..G..............T.....T........A..C..A

........... Ao A AL AL G AL G T T
520 540 560 580

............................... G..G.....G..... A ... ... .G A

............................... G..G.....G..... A ... . G A

............................... G..G.....G.....A. ... G A

............................... G..G.....G..... A . G A

........... A...................6..6..6..G.....A.....ALA A ... ... ... A ... ..G...........C
efo ezlto

TTCTTTTTTTGATCCTAGTTCTGGTGGTAATCCTTTAATTTATCAGCATTTATTT 655 N5716

....................................................... 655 N5717

....................................................... 655 N5719 A. mackerrasae

....................................................... 655 N5721

....................................................... 655 N5725

............ C...... ... ... ... .. ... ....G..............G... 655 N5713

............ C.... ... ... ... ... .. ...G..............G... 655 N5733 A. cantonensis

............ C.............. ... ... .....G..............G... 655 N5734

............ C..... ... .. .. ... ... ....G..............G... 655 ‘A mackerrasae sensuAghazadeh et al. (2015)’

........................ Ao ... . .. . AL C... ... 655 A malaysiensis AM6

Figure S1: Multiple sequence alignment of cox1 partial gene. Sequence obtained in this study were
aligned with cox1 of A. mackerrasae sensu Aghazadeh et al. (2015). Note the perfect match of cox1 of
morphologically identified vouchers of A. cantoinensis with cox1 A. mackerrasae sensu Aghazadeh et

al. (2015).



