Supplementary Table S3. Numbers of synonymous (dS) and nonsynonymous (dN) substitutions per site between P. falciparum and P. reichenowi, and between P. vivax and P. knowlesia.

	APX OG # b
	P. falciparum vs. P. reichenowi
	P. vivax vs. P. knowlesi

	
	dN
	dS
	dN /dS
	dN
	dS
	dN /dS 

	9369977

9370027

9370078

9370082

9370329

9370390

9370409

9370433

9370487

9370550

9371025

9371189

9371284

9371358

9371378

9371573

9371669

9371720

9371810

9371868

9372029

9372196

9372400

9372503

9372848

9372957

9373009

9373082

9373087

9373096

9373425

9373486

9373640

9373715

9373729

9373812

9373971

9373975

9374103

9374132

9374184

9374302

9374548

9374757

9374802
	0.0039

0.0001

0.0064

0.0048

0

0.0031

0.0041

0.0183

0.0002

0.0065

0.002

0.0059

0.0054

0.0056

0.0037

0.0035

0.0046

0.0069

0.0042

0.0001

0.0053

0.0045

0.0036

0.0044

0.0017

0.0107

0.0016

0.023

0.0056

0.0106

0.0018

0.0024

0.0061

0.0102

0.0034

0.0009

0

0.0017

0.0018

0.0049

0.0093

0.0029

0.0092

0.0012

0
	0.041

0.0907

0.1281

0.0824

0.0471

0.0947

0.1286

0.0899

0.1881

0.0946

0.0504

0.077

0.1748

0.0625

0.1255

0.0325

0.2487

0.2914

0.077

0.0621

0.0582

0.0748

0.0411

0.2051

0.1082

0.0451

0.2329

0.0594

0.055

0.1104

0.0859

0.0609

0.0895

0.0867

0.0893

0.0759

0

0.0179

0.0686

0.0857

0.1427

0.1825

0.1523

0.097

0.0481
	0.0954

0.001

0.0496

0.0581

0.001

0.033

0.0315

0.2037

0.001

0.0688

0.0403

0.0769

0.0306

0.0893

0.0292

0.1089

0.0185

0.0238

0.0545

0.001

0.0911

0.0601

0.0884

0.0212

0.0159

0.2361

0.007

0.3878

0.1025

0.0957

0.0214

0.039

0.0683

0.1179

0.0381

0.0115

0.001

0.0975

0.026

0.0568

0.0652

0.016

0.0601

0.0126

0.001
	0.0237

0.0028

0.0245

0.0292

0.0132

0.0602

0.0144

0.0445

0.0101

0.0218

0.0289

0.0234

0.0259

0.0657

0.0165

0.0234

0.0388

0.1074

0.0085

0.0066

0.0446

0.0368

0.0276

0.0051

0.0138

0.0281

0.0091

0.0448

0.0458

0.0746

0.0112

0.0269

0.0711

0.0642

0.023

0.002

0.0033

0.0227

0.0385

0.0349

0.018

0.0416

0.0608

0.0085

0.0052
	0.6084

0.2969

0.6953

0.2778

0.4266

0.2539

0.4055

0.6355

0.8836

1.2509

0.2664

0.4701

0.868

0.6114

0.4235

0.2639

1.0579

1.3033

0.0888

0.9667

0.4285

0.4118

1.8171

0.4398

0.6882

0.2421

1.9481

0.3361

0.4251

1.6136

0.4616

0.8361

0.6011

0.4797

0.9454

1.529

0.2786

0.1856

0.9265

0.435

0.3809

0.2751

0.8591

0.4797

0.4852
	0.0389

0.0095

0.0353

0.1052

0.0309

0.2371

0.0356

0.07

0.0114

0.0174

0.1085

0.0497

0.0299

0.1075

0.0389

0.0887

0.0367

0.0824

0.0952

0.0068

0.1041

0.0893

0.0152

0.0115

0.02

0.1161

0.0046

0.1333

0.1078

0.0463

0.0243

0.0322

0.1183

0.1339

0.0243

0.0013

0.0119

0.1224

0.0416

0.0803

0.0472

0.1512

0.0708

0.0178

0.0107


a All parameter estimates obtained with maximum likelihood, using PAML in pairwise mode.

b Number attributed to orthologous gene (OG) cluster during comparative computes for the APX database.

