	*
	
	AG
	CT

	
	Direction
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed

	A
	X → Y
	0.00026 
	0.00023 
	0.00024 
	0.00002 
	0.00020 
	0.00019 
	0.00026 
	0.00027 
	0.00031 
	0.00020 
	0.00014 
	0.00022 
	0.00030 
	0.00030 
	0.00033 
	0.00031 

	
	X ← Y
	0.00034 
	0.00024 
	0.00022 
	0.00002 
	0.00028 
	0.00026 
	0.00036 
	0.00034 
	0.00040 
	0.00040 
	0.00038 
	0.00075 
	0.00038 
	0.00042 
	0.00038 
	0.00048 

	
	#
	795
	101
	62
	3
	36
	39
	562
	132
	785
	78
	38
	5
	35
	40
	569
	138

	C
	X → Y
	0.00044 
	0.00038 
	0.00031 
	0.00045 
	0.00048 
	0.00049 
	0.00046 
	0.00040 
	0.00029 
	0.00019 
	0.00017 
	0.00025 
	0.00019 
	0.00022 
	0.00032 
	0.00031 

	
	X ← Y
	0.00042 
	0.00031 
	0.00025 
	0.00023 
	0.00048 
	0.00044 
	0.00048 
	0.00035 
	0.00031 
	0.00026 
	0.00024 
	0.00045 
	0.00022 
	0.00027 
	0.00030 
	0.00037 

	
	#
	787
	113
	67
	9
	37
	46
	540
	134
	749
	106
	67
	11
	28
	39
	483
	160

	G
	X → Y
	0.00039 
	0.00035 
	0.00035 
	0.00025 
	0.00033 
	0.00033 
	0.00040 
	0.00036 
	0.00271 
	0.00159 
	0.00135 
	0.00138 
	0.00294 
	0.00229 
	0.00374 
	0.00191 

	
	X ← Y
	0.00043 
	0.00035 
	0.00033 
	0.00022 
	0.00038 
	0.00036 
	0.00046 
	0.00038 
	0.00049 
	0.00053 
	0.00052 
	0.00123 
	0.00043 
	0.00054 
	0.00049 
	0.00046 

	
	#
	1057
	151
	92
	11
	48
	59
	709
	197
	1410
	262
	176
	22
	64
	86
	914
	234

	T
	X → Y
	0.00058 
	0.00045 
	0.00037 
	0.00084 
	0.00049 
	0.00053 
	0.00059 
	0.00058 
	0.00032 
	0.00018 
	0.00014 
	0.00012 
	0.00024 
	0.00023 
	0.00036 
	0.00029 

	
	X ← Y
	0.00073 
	0.00051 
	0.00041 
	0.00056 
	0.00064 
	0.00065 
	0.00078 
	0.00066 
	0.00027 
	0.00022 
	0.00022 
	0.00022 
	0.00019 
	0.00020 
	0.00027 
	0.00029 

	
	#
	1396
	141
	73
	6
	62
	68
	1049
	206
	866
	74
	42
	4
	28
	32
	635
	157


Supplementary Table 3. Transition substitution rates of the ED samples by sequence region. (A) Effect of next nucleotide (B) Effect of previous nucleotide (*: adjacent nucleotide, #: number of polymorphic sites)
(A)
(B)

	*
	
	AG
	CT

	
	Direction
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed

	A
	X → Y
	0.00030 
	0.00024 
	0.00024 
	0.00037 
	0.00020 
	0.00023 
	0.00031 
	0.00033 
	0.00067 
	0.00054 
	0.00052 
	0.00027 
	0.00058 
	0.00056 
	0.00072 
	0.00058 

	
	X ← Y
	0.00034 
	0.00023 
	0.00021 
	0.00022 
	0.00025 
	0.00026 
	0.00037 
	0.00033 
	0.00049 
	0.00054 
	0.00059 
	0.00051 
	0.00043 
	0.00045 
	0.00048 
	0.00050 

	
	#
	926
	98
	57
	5
	36
	41
	671
	157
	1193
	171
	112
	6
	53
	59
	820
	202

	C
	X → Y
	0.00059 
	0.00055 
	0.00054 
	0.00043 
	0.00057 
	0.00056 
	0.00062 
	0.00050 
	0.00042 
	0.00032 
	0.00028 
	0.00055 
	0.00031 
	0.00037 
	0.00046 
	0.00040 

	
	X ← Y
	0.00299 
	0.00158 
	0.00136 
	0.00056 
	0.00344 
	0.00219 
	0.00428 
	0.00203 
	0.00037 
	0.00033 
	0.00031 
	0.00076 
	0.00027 
	0.00036 
	0.00037 
	0.00039 

	
	#
	1507
	251
	164
	16
	71
	87
	1024
	232
	1021
	157
	99
	18
	40
	58
	674
	190

	G
	X → Y
	0.00031 
	0.00015 
	0.00008 
	0.00015 
	0.00028 
	0.00027 
	0.00034 
	0.00035 
	0.00043 
	0.00027 
	0.00019 
	0.00041 
	0.00040 
	0.00042 
	0.00050 
	0.00038 

	
	X ← Y
	0.00029 
	0.00014 
	0.00008 
	0.00010 
	0.00027 
	0.00025 
	0.00033 
	0.00028 
	0.00042 
	0.00037 
	0.00029 
	0.00097 
	0.00039 
	0.00047 
	0.00042 
	0.00043 

	
	#
	758
	69
	29
	6
	34
	40
	536
	153
	818
	107
	59
	13
	35
	48
	563
	148

	T
	X → Y
	0.00041 
	0.00045 
	0.00044 
	0.00041 
	0.00043 
	0.00044 
	0.00041 
	0.00038 
	0.00034 
	0.00025 
	0.00021 
	0.00025 
	0.00027 
	0.00029 
	0.00036 
	0.00035 

	
	X ← Y
	0.00030 
	0.00021 
	0.00016 
	0.00014 
	0.00031 
	0.00030 
	0.00033 
	0.00024 
	0.00024 
	0.00023 
	0.00026 
	0.00036 
	0.00017 
	0.00019 
	0.00023 
	0.00028 

	
	#
	849
	89
	44
	2
	43
	45
	632
	128
	778
	85
	53
	5
	27
	32
	542
	151


