	*
	
	AG
	CT

	
	Direction
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed

	A
	X → Y
	0.00033 
	0.00035 
	0.00037 
	0.00032 
	0.00029 
	0.00031 
	0.00032 
	0.00034 
	0.00041 
	0.00028 
	0.00023 
	0.00033 
	0.00037 
	0.00037 
	0.00044 
	0.00038 

	
	X ← Y
	0.00044 
	0.00036 
	0.00033 
	0.00024 
	0.00042 
	0.00041 
	0.00046 
	0.00042 
	0.00052 
	0.00057 
	0.00061 
	0.00114 
	0.00046 
	0.00052 
	0.00050 
	0.00059 

	
	#
	1203
	158
	97
	10
	51
	61
	842
	203
	1301
	139
	76
	10
	53
	63
	934
	228

	C
	X → Y
	0.00059 
	0.00053 
	0.00043 
	0.00079 
	0.00065 
	0.00069 
	0.00062 
	0.00054 
	0.00040 
	0.00030 
	0.00027 
	0.00040 
	0.00030 
	0.00034 
	0.00042 
	0.00042 

	
	X ← Y
	0.00057 
	0.00043 
	0.00034 
	0.00040 
	0.00066 
	0.00061 
	0.00065 
	0.00047 
	0.00042 
	0.00040 
	0.00038 
	0.00071 
	0.00034 
	0.00041 
	0.00040 
	0.00050 

	
	#
	1290
	183
	110
	13
	60
	73
	875
	232
	1174
	155
	94
	14
	47
	61
	771
	248

	G
	X → Y
	0.00051 
	0.00048 
	0.00046 
	0.00057 
	0.00048 
	0.00051 
	0.00052 
	0.00049 
	0.00358 
	0.00208 
	0.00184 
	0.00113 
	0.00397 
	0.00275 
	0.00489 
	0.00268 

	
	X ← Y
	0.00057 
	0.00048 
	0.00044 
	0.00051 
	0.00053 
	0.00054 
	0.00060 
	0.00051 
	0.00066 
	0.00069 
	0.00071 
	0.00101 
	0.00059 
	0.00065 
	0.00065 
	0.00066 

	
	#
	1726
	262
	158
	22
	82
	104
	1144
	320
	2266
	381
	248
	32
	101
	133
	1494
	391

	T
	X → Y
	0.00076 
	0.00060 
	0.00047 
	0.00118 
	0.00072 
	0.00077 
	0.00080 
	0.00072 
	0.00043 
	0.00025 
	0.00018 
	0.00040 
	0.00034 
	0.00036 
	0.00048 
	0.00038 

	
	X ← Y
	0.00097 
	0.00069 
	0.00051 
	0.00078 
	0.00094 
	0.00095 
	0.00106 
	0.00082 
	0.00036 
	0.00030 
	0.00027 
	0.00075 
	0.00026 
	0.00031 
	0.00036 
	0.00037 

	
	#
	2196
	218
	96
	8
	114
	122
	1645
	333
	1439
	139
	66
	16
	57
	73
	1046
	254


Supplementary Table 2. Transition substitution rates of the AD samples by sequence region. (A) Effect of next nucleotide (B) Effect of previous nucleotide (*: adjacent nucleotide, #: number of polymorphic sites)
(A)
(B)

	*
	
	AG
	CT

	
	Direction
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed
	Total
	mRNA
	CDS
	5'UTR
	3'UTR
	UTR
	Intron
	Untranscribed

	A
	X → Y
	0.00040 
	0.00033 
	0.00030 
	0.00057 
	0.00031 
	0.00035 
	0.00040 
	0.00041 
	0.00088 
	0.00075 
	0.00075 
	0.00047 
	0.00077 
	0.00074 
	0.00093 
	0.00080 

	
	X ← Y
	0.00044 
	0.00031 
	0.00025 
	0.00034 
	0.00039 
	0.00040 
	0.00048 
	0.00041 
	0.00065 
	0.00075 
	0.00085 
	0.00087 
	0.00057 
	0.00060 
	0.00062 
	0.00069 

	
	#
	1456
	153
	81
	11
	61
	72
	1054
	249
	1944
	265
	175
	9
	81
	90
	1343
	336

	C
	X → Y
	0.00078 
	0.00076 
	0.00076 
	0.00088 
	0.00072 
	0.00076 
	0.00081 
	0.00066 
	0.00056 
	0.00042 
	0.00038 
	0.00053 
	0.00044 
	0.00047 
	0.00060 
	0.00055 

	
	X ← Y
	0.00390 
	0.00218 
	0.00191 
	0.00114 
	0.00433 
	0.00295 
	0.00550 
	0.00265 
	0.00049 
	0.00044 
	0.00043 
	0.00074 
	0.00038 
	0.00045 
	0.00048 
	0.00054 

	
	#
	2421
	395
	259
	24
	112
	136
	1623
	403
	1690
	240
	140
	25
	75
	100
	1107
	343

	G
	X → Y
	0.00042 
	0.00026 
	0.00014 
	0.00041 
	0.00046 
	0.00047 
	0.00045 
	0.00043 
	0.00057 
	0.00037 
	0.00027 
	0.00053 
	0.00057 
	0.00057 
	0.00066 
	0.00049 

	
	X ← Y
	0.00039 
	0.00024 
	0.00013 
	0.00029 
	0.00045 
	0.00043 
	0.00044 
	0.00034 
	0.00055 
	0.00052 
	0.00042 
	0.00127 
	0.00054 
	0.00065 
	0.00056 
	0.00055 

	
	#
	1142
	117
	50
	12
	55
	67
	803
	222
	1271
	164
	92
	20
	52
	72
	880
	227

	T
	X → Y
	0.00055 
	0.00060 
	0.00055 
	0.00073 
	0.00061 
	0.00063 
	0.00055 
	0.00052 
	0.00047 
	0.00035 
	0.00031 
	0.00048 
	0.00037 
	0.00040 
	0.00050 
	0.00045 

	
	X ← Y
	0.00040 
	0.00028 
	0.00020 
	0.00025 
	0.00043 
	0.00042 
	0.00044 
	0.00033 
	0.00032 
	0.00033 
	0.00038 
	0.00070 
	0.00023 
	0.00027 
	0.00031 
	0.00036 

	
	#
	1401
	156
	71
	6
	79
	85
	1029
	216
	1265
	146
	77
	18
	51
	69
	904
	215


