Table S1. Population genetic parameters of three Hyphantria cunea samples at 51 loci

	locus
	CD
	HD
	DL

	
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null

	HCMS01
	24
	2
	0.250
	0.284
	0.121
	0.031
	24
	2
	0.167
	0.223
	0.258
	0.066
	24
	2
	0.250
	0.284
	0.121
	0.031

	HCMS02
	24
	3
	0.333
	0.467
	0.291
	0.088
	24
	3
	0.500
	0.531
	0.060
	0.007
	24
	3
	0.167
	0.606
	0.729
	0.268*

	HCMS04
	24
	1
	0.000
	0.000
	    -  
	0.001
	24
	1
	0.000
	0.000
	    -  
	0.001
	24
	2
	0.083
	0.082
	-0.022
	0.000

	HCMS05
	24
	2
	0.417
	0.337
	-0.243
	0.000
	24
	2
	0.333
	0.284
	-0.180
	0.000
	24
	2
	0.083
	0.156
	0.471
	0.102

	HCMS06
	24
	3
	0.333
	0.507
	0.348
	0.134
	24
	3
	0.125
	0.513
	0.760
	0.266*
	24
	3
	0.042
	0.423
	0.903
	0.282*

	HCMS07
	24
	2
	0.167
	0.337
	0.511
	0.144
	24
	2
	0.167
	0.223
	0.258
	0.066
	24
	2
	0.167
	0.507
	0.676
	0.221

	HCMS08
	24
	2
	0.292
	0.311
	0.064
	0.014
	24
	2
	0.292
	0.311
	0.064
	0.014
	24
	1
	0.000
	0.000
	   -  
	0.001

	HCMS09
	24
	2
	0.417
	0.454
	0.084
	0.021
	24
	2
	0.250
	0.284
	0.121
	0.031
	24
	2
	0.458
	0.361
	-0.278
	0.000

	HCMS10
	24
	2
	0.083
	0.284
	0.711
	0.184
	24
	2
	0.417
	0.422
	0.013
	0.000
	24
	2
	0.083
	0.156
	0.471
	0.102

	HCMS14
	24
	3
	0.125
	0.382
	0.678
	0.208*
	24
	3
	0.083
	0.160
	0.483
	0.114
	22
	3
	0.545
	0.495
	-0.105
	0.000

	HCMS17
	24
	4
	0.625
	0.657
	0.050
	0.000
	24
	4
	0.583
	0.680
	0.145
	0.070
	24
	4
	0.708
	0.632
	-0.124
	0.000

	HCMS18
	24
	2
	0.458
	0.467
	0.019
	0.000
	24
	2
	0.292
	0.311
	0.064
	0.014
	24
	3
	0.375
	0.414
	0.096
	0.015

	HCMS20
	24
	2
	0.000
	0.337
	1.000
	0.273*
	24
	3
	0.042
	0.536
	0.924
	0.321*
	23
	2
	0.000
	0.464
	1.000
	0.318*

	HCMS21
	24
	3
	0.583
	0.529
	-0.105
	0.000
	24
	3
	0.333
	0.414
	0.198
	0.073
	24
	3
	0.708
	0.590
	-0.207
	0.000

	HCMS22
	14
	2
	0.071
	0.198
	0.649
	0.144
	24
	2
	0.083
	0.082
	-0.022
	0.000
	24
	2
	0.125
	0.191
	0.349
	0.084

	HCMS23
	24
	2
	0.250
	0.284
	0.121
	0.031
	24
	2
	0.208
	0.191
	-0.095
	0.000
	24
	2
	0.333
	0.454
	0.270
	0.082

	HCMS25
	21
	2
	0.095
	0.511
	0.817
	0.269*
	24
	2
	0.292
	0.503
	0.425
	0.135
	22
	2
	0.000
	0.474
	1.000
	0.321*

	HCMS26
	24
	4
	0.750
	0.691
	-0.088
	0.000
	24
	4
	0.708
	0.648
	-0.095
	0.000
	24
	5
	0.792
	0.773
	-0.025
	0.000

	HCMS27
	24
	2
	0.333
	0.496
	0.333
	0.104
	24
	2
	0.375
	0.488
	0.236
	0.071
	24
	2
	0.542
	0.488
	-0.112
	0.000

	locus
	CD
	HD
	DL

	
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null

	HCMS28
	24
	4
	0.625
	0.633
	0.013
	0.000
	24
	4
	0.333
	0.301
	-0.112
	0.000
	24
	3
	0.375
	0.531
	0.298
	0.090

	HCMS33
	24
	3
	0.250
	0.585
	0.578
	0.218*
	24
	3
	0.458
	0.568
	0.197
	0.049
	24
	4
	0.375
	0.543
	0.315
	0.122

	HCMS35
	24
	2
	0.500
	0.454
	-0.104
	0.000
	24
	3
	0.667
	0.543
	-0.235
	0.000
	24
	2
	0.500
	0.422
	-0.190
	0.000

	HCMS39
	24
	2
	0.375
	0.311
	-0.211
	0.000
	24
	2
	0.250
	0.223
	-0.122
	0.000
	24
	2
	0.208
	0.311
	0.335
	0.093

	HCMS41
	24
	3
	0.250
	0.228
	-0.100
	0.000
	24
	2
	0.083
	0.223
	0.632
	0.150
	23
	2
	0.087
	0.162
	0.470
	0.103

	HCMS42
	24
	4
	0.417
	0.755
	0.454
	0.188*
	24
	4
	0.750
	0.727
	-0.032
	0.000
	24
	4
	0.583
	0.572
	-0.021
	0.000

	HCMS44
	24
	2
	0.208
	0.311
	0.335
	0.093
	24
	3
	0.542
	0.547
	0.010
	0.000
	24
	3
	0.542
	0.543
	0.002
	0.000

	HCMS46
	24
	3
	0.708
	0.571
	-0.247
	0.000
	24
	3
	0.667
	0.568
	-0.178
	0.000
	24
	3
	0.458
	0.504
	0.093
	0.000

	HCMS48
	21
	3
	0.095
	0.180
	0.477
	0.112
	22
	3
	0.091
	0.434
	0.795
	0.254*
	22
	3
	0.182
	0.317
	0.432
	0.126

	HCMS51
	24
	3
	0.750
	0.542
	-0.396
	0.000
	24
	3
	0.417
	0.551
	0.247
	0.091
	24
	4
	0.417
	0.675
	0.388
	0.152

	HCMS53
	18
	2
	0.111
	0.489
	0.778
	0.250
	15
	2
	0.000
	0.497
	1.000
	0.327*
	18
	2
	0.000
	0.514
	1.000
	0.333*

	HCMS55
	24
	3
	0.125
	0.627
	0.804
	0.309*
	24
	3
	0.125
	0.669
	0.817
	0.323*
	24
	2
	0.208
	0.191
	-0.095
	0.000

	HCMS56
	24
	4
	0.625
	0.680
	0.082
	0.000
	24
	4
	0.625
	0.594
	-0.053
	0.000
	24
	4
	0.417
	0.680
	0.392
	0.141

	HCMS57
	24
	3
	0.458
	0.411
	-0.117
	0.000
	24
	3
	0.542
	0.511
	-0.062
	0.000
	24
	3
	0.417
	0.441
	0.055
	0.015

	HCMS59
	24
	4
	0.625
	0.728
	0.144
	0.064
	24
	6
	0.958
	0.758
	-0.272
	0.000
	24
	5
	0.708
	0.737
	0.039
	0.000

	HCMS64
	24
	2
	0.333
	0.337
	0.011
	0.000
	24
	2
	0.250
	0.223
	-0.122
	0.000
	24
	2
	0.208
	0.311
	0.335
	0.093

	HCMS65
	24
	2
	0.250
	0.422
	0.413
	0.125
	24
	2
	0.417
	0.496
	0.164
	0.047
	24
	2
	0.250
	0.337
	0.262
	0.074

	HCMS66
	24
	4
	0.708
	0.651
	-0.091
	0.000
	24
	4
	0.583
	0.570
	-0.024
	0.000
	23
	5
	0.522
	0.712
	0.272
	0.128

	HCMS67
	24
	4
	0.708
	0.720
	0.016
	0.000
	24
	4
	0.625
	0.689
	0.095
	0.007
	24
	4
	0.625
	0.714
	0.127
	0.020

	HCMS68
	24
	2
	0.250
	0.383
	0.352
	0.104
	24
	3
	0.500
	0.457
	-0.095
	0.000
	24
	3
	0.458
	0.590
	0.226
	0.076

	HCMS69
	24
	3
	0.333
	0.415
	0.200
	0.038
	24
	3
	0.542
	0.584
	0.074
	0.002
	24
	3
	0.625
	0.582
	-0.075
	0.000

	HCMS73
	24
	2
	0.292
	0.311
	0.064
	0.014
	24
	2
	0.500
	0.422
	-0.190
	0.000
	23
	2
	0.304
	0.264
	-0.158
	0.000

	HCMS75
	21
	3
	0.571
	0.575
	0.006
	0.008
	20
	4
	0.200
	0.568
	0.654
	0.239*
	18
	3
	0.278
	0.667
	0.590
	0.223

	locus
	CD
	HD
	DL

	
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null
	N
	NA
	HO
	HE
	FIS
	Null

	HCMS77
	24
	2
	0.417
	0.496
	0.164
	0.047
	24
	2
	0.583
	0.479
	-0.224
	0.000
	24
	2
	0.417
	0.507
	0.182
	0.054

	HCMS78
	24
	2
	0.333
	0.383
	0.132
	0.036
	24
	2
	0.542
	0.439
	-0.241
	0.000
	24
	2
	0.500
	0.507
	0.014
	0.000

	HCMS80
	24
	2
	0.375
	0.403
	0.072
	0.017
	24
	2
	0.167
	0.383
	0.570
	0.168
	23
	2
	0.130
	0.125
	-0.048
	0.000

	HCMS82
	24
	4
	0.542
	0.680
	0.207
	0.063
	24
	6
	0.708
	0.773
	0.085
	0.015
	24
	4
	0.667
	0.707
	0.058
	0.020

	HCMS83
	24
	3
	0.292
	0.434
	0.332
	0.091
	24
	3
	0.333
	0.329
	-0.014
	0.000
	24
	3
	0.417
	0.423
	0.015
	0.000

	HCMS85
	19
	3
	0.211
	0.482
	0.570
	0.195
	24
	3
	0.250
	0.585
	0.578
	0.219*
	24
	3
	0.417
	0.528
	0.215
	0.101

	HCMS88
	24
	2
	0.500
	0.454
	-0.104
	0.000
	24
	2
	0.292
	0.510
	0.433
	0.138
	24
	2
	0.583
	0.507
	-0.154
	0.000

	HCMS91
	24
	3
	0.833
	0.656
	-0.278
	0.000
	23
	3
	0.478
	0.484
	0.012
	0.000
	24
	3
	0.625
	0.577
	-0.085
	0.000

	HCMS92
	24
	2
	0.542
	0.503
	-0.079
	0.000
	24
	2
	0.500
	0.454
	-0.104
	0.000
	24
	2
	0.542
	0.488
	-0.112
	0.000


N, the number of insects successfully genotyped from the 24 insects; NA, number of alleles detected in the population; HO, observed heterozygosity; HE, expected heterozygosity; FIS, inbreeding coefficient; Null, null allele frequency; *Loci with significant deviations from Hardy–Weinberg equilibrium after sequential Bonferroni correction for multiple tests (P < 0.01); -, no result.
